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РРЕЕЗЗЮЮММЕЕ  ННАА  ППРРООЕЕККТТАА::  

АНТИМИКРОБНАТА РЕЗИСТЕНТНОСТ (АМР) Е СВЕТОВЕН ЗДРАВЕН ПРОБЛЕМ, ЗАСЯГАЩ НЕ САМО 

ЧОВЕКА, А СЪЩО ЖИВОТНИТЕ И ОКОЛНАТА СРЕДА В РАМКИТЕ НА КОНЦЕПЦИЯТА „ЕДНО ЗДРАВЕ“. ТОЙ 

СЕ ОБУСЛАВЯ ОТ МАСОВАТА УПОТРЕБА НА АНТИБИОТИЦИ, КАКТО В ХУМАННАТА И ВЕТЕРИНАРНА 

МЕДИЦИНА, ТАКА И В ЖИВОТНОВЪДСТВОТО И СЕЛСКОТО СТОПАНСТВО КАТО ЦЯЛО. ТАЗИ ЗАПЛАХА, 

ВКЛЮЧИТЕЛНО И ПОВИШАВАНЕТО НА БРОЯ МУЛТИРЕЗИСТЕНТНИ МИКРООРГАНИЗМИ, ОСОБЕНО ТЕЗИ, 

КОИТО СА УСТОЙЧИВИ НА ШИРОКОСПЕКТЪРНИ АНТИБИОТИЦИ И ХИМИОТЕРАПЕВТИЦИ, СА ПРИЧИНА ЗА 

НАРАСТВАЩОТО ПРИТЕСНЕНИЕ НЕ САМО В БЪЛГАРИЯ, НО И ПО СВЕТА. ОБИКНОВЕНО ВЪЗНИКНАЛИТЕ 

ИНФЕКЦИИ СА С ПОВИШЕНА ЧЕСТОТА И ЧЕСТО ЗАВЪРШВАТ С НЕУСПЕХ В ЛЕЧЕНИЕТО, А ПОНЯКОГА И С 

ЛЕТАЛЕН КРАЙ, КАКТО Е ПРИ СЕПТИЦЕМИЧНО ПРОТИЧАЩИ САЛМОНЕЛОЗА, КОЛИБАКТЕРИОЗА И 

ЙЕРСИНИОЗА. В БЪЛГАРИЯ НЯМА СЪЗДАДЕНА ОФИЦИАЛНА ИНФОРМАЦИОННА СИСТЕМА, КОЯТО ДА 

ПРЕДОСТАВЯ ДАННИ ОТНОСНО УПОТРЕБАТА НА АНТИБИОТИЦИ И ХИМИОТЕРАПЕВТИЦИ В 

СВИНЕВЪДСТВОТО. ОТ ПРАКТИКАТА Е ИЗВЕСТНО, ЧЕ ПРИ ТЕЗИ ЖИВОТНИ НАЙ-ЧЕСТО СЕ ПРИЛАГАТ БЕТА-

ЛАКТАМНИ АНТИБИОТИЦИ, ТЕТРАЦИКЛИНИ, ФЛУОРИРАНИ ХИНОЛОНИ, ЛИНКОЗАМИДИ, 

ПОЛИПЕПТИДНИ АНТИБИОТИЦИ И СУЛФОНАМИДИ. ДО МОМЕНТА СА ПРОВЕДЕНИ НЯКОЛКО ОТДЕЛНИ 

ИЗСЛЕДВАНИЯ В РАЗЛИЧНИ СТОПАНСТВА ОТ СТРАНАТА, КОИТО НЯМАТ НАЦИОНАЛНА 

ПРЕДСТАВИТЕЛНОСТ. ЕТО ЗАЩО Е НЕОБХОДИМО ПО-МАЩАБНО ИЗСЛЕДВАНЕ ЗА ОБЕКТИВНО 

ОЦЕНЯВАНЕ И АНАЛИЗИРАНЕ НА РИСКОВЕТЕ ОТ РАЗВИТИТЕТО НА РЕЗИСТЕНТНИ И МУЛТИРЕЗИСТЕНТНИ 

ПАТОГЕННИ БАКТЕРИИ ОТ СВИНЕВЪДНИТЕ СТОПАНСТВА, РАЗПРОСТРАНЕНИЕТО НА ТЕХНИ ГЕНЕТИЧНИТЕ 

ДЕТЕРМИНАНТИ В ОКОЛНАТА СРЕДА (ПОЧВИ И ОТПАДНИ ВОДИ) И ТОРОХРАНИЛИЩАТА (ТОРОВИ 

ЛАГУНИ) ОКОЛО СВИНЕФЕРМИТЕ, ТЪЙ КАТО ПРЯКО ИЛИ КОСВЕНО ТОВА ПРЕДСТАВЛЯВА ЗАПЛАХА ЗА 

ОБЩЕСТВЕНОТО ЗДРАВЕ И ЖИВОТНОВЪДСТВОТО В БЪЛГАРИЯ. НАСТОЯЩОТО ПРОЕКТО-ПРЕДЛОЖЕНИЕ 

ИМА ЗА ЦЕЛ ДА ОПРЕДЕЛИ И ОХАРАКТЕРИЗИРА РАЗПРОСТРАНЕНИЕТО НА АМР В ЧЕТИРИ СВИНЕВЪДНИ 

КОМПЛЕКСА НА ТЕРИТОРИЯТА НА БЪЛГАРИЯ ПО ОТНОШЕНИЕ НА ХРАНИТЕЛНИТЕ ПАТОГЕНИ ОТ РОДОВЕ 

SALMONELLA И YERSINIA, КАКТО И ВИД ESCHERICHIA COLI ОТ СВИНСКИ ФЕЦЕС, ЛАГУНИ, ОТПАДНИ ВОДИ 

И ПОЧВИ, НАХОДЯЩИ СЕ В БЛИЗОСТ ДО ФЕРМИТЕ, КАКТО И ДА ДАДЕ ПРЕДСТАВА ЗА ГЕНЕРИРАНЕТО И 

ТРАНСФЕРА НА ГЕНЕТИЧНИТЕ ДЕТЕРМИНАНТИ ЗА AMР. РЕЗУЛТАТИТЕ ЩЕ БЪДАТ ОТ ИНТЕРЕС ЗА 

БЪЛГАРСКА АГЕНЦИЯ ПО БЕЗОПАСНОСТ НА ХРАНИТЕ (БАБХ), ЦЕНТЪР ЗА ОЦЕНКА НА РИСКА ПО 

ХРАНИТЕЛНАТА ВЕРИГА (ЦОРХВ), EFSA, ECDC И ДР. СТРАНИ И ОРГАНИЗАЦИИ, КЪДЕТО АМР НА ТЕЗИ 

ХРАНИТЕЛНИ ПАТОГЕНИ СЕ МОНИТОРИРА ЕЖЕГОДНО. ЩЕ БЪДЕ ОПРЕДЕЛЕН ПРОФИЛЪТ НА АМР СРЕД 

ИЗОЛИРАНИТЕ БАКТЕРИИ, СТЕПЕНТА НА РАЗПРОСТРАНЕНИЕ НА АНТИБИОТИЧНА УСТОЙЧИВОСТ И 

ПОТЕНЦИАЛНИЯ ГЕНЕН ТРАНСФЕР ЧРЕЗ МОЛЕКУЛЯРНО ЕПИДЕМИОЛОГИЧНИ ИНСТРУМЕНТИ, ЗА ДА СЕ 

ДАДЕ ВЪЗМОЖНОСТ ЗА ФИЛОГЕНЕТИЧЕН АНАЛИЗ НА ГЕНИТЕ НА РЕЗИСТЕНТНОСТ И РАЗКРИВАНЕ НА 

НАЧИНА НА ТЯХНОТО РАЗВИТИЕ И РАЗПРОСТРАНЕНИЕ. ТОВА ЩЕ ДОПРИНЕСЕ ЗА РАЗРАБОТВАНЕ НА 

ЕФЕКТИВНИ МЕРКИ ЗА ОГРАНИЧАВАНЕ И КОНТРОЛ ВЪРХУ ПРИЛАГАНЕТО НА АНТИБИОТИЦИ, КОЕТО Е 

ОСНОВНА ТОЧКА ОТ ПЛАНА ЗА ДЕЙСТВИЕ НА СЗО СРЕЩУ AMР, ИМАЩ ЗА ЦЕЛ ДА ЗАБАВИ ПОЯВАТА И 

РАЗПРОСТРАНЕНИЕТО НА РЕЗИСТЕНТНИ ПАТОГЕНИ МЕЖДУ ЖИВОТНИТЕ И ОКОЛНАТА СРЕДА. 



          

 

ХХИИППООТТЕЕЗЗАА  ИИ  ЦЦЕЕЛЛ  ННАА  ППРРООЕЕККТТАА::  

АМР Е СЛЕДСТВИЕ ОТ ШИРОКОТО ИЗПОЛЗВАНЕ НА АНТИБИОТИЦИ В ХУМАННАТА И ВЕТЕРИНАРНАТА 

МЕДИЦИНА НА ПОВЕЧЕ ОТ 60 ГОДИНИ. СЪОБЩАВА СЕ, ЧЕ БРОЯТ НА СМЪРТНИТЕ СЛУЧАИ, ПРИЧИНЕНИ 

ОТ АМР, ЩЕ НАРАСНЕ ОТ 700 000 ПРЕЗ 2014 Г. НА 10 МИЛИОНА ПРЕЗ 2050 Г. РАЗЛИЧНИ ФРАКЦИИ 

ОТ ЖИВОТИНСКИ ОТПАДЪЦИ, КАТО СВИНСКИ ТОР ИЛИ ОТПАДЪЧНИ ВОДИ, СЕ ПРИЛАГАТ РУТИННО ЗА 

НАТОРЯВАНЕ НА ЗЕМЕДЕЛСКА ЗЕМЯ В МНОГО СТРАНИ. ТЕЗИ ОТПАДЪЦИ ОБАЧЕ СА СЕ ПРЕВЪРНАЛИ В 

РЕЗЕРВОАР НА AMР, ТЪЙ КАТО СЪДЪРЖАТ РАЗЛИЧНИ ВИДОВЕ БАКТЕРИИ И ТЕХНИ ГЕНИ ЗА 

АНТИБИОТИЧНА РЕЗИСТЕНТНОСТ (ГАР), КОИТО СЕ ОСВОБОЖДАВАТ В ЗЕМЕДЕЛСКИТЕ ПОЧВИ ЧРЕЗ 

ТОРЕНЕ НА ДЪЛБОЧИНА ОТ 20-30 ДО 40-60 СМ. 

 

ФИГУРА 1. ОБЩО ПРЕДСТАВЯНЕ НА ЗНАЧИМОСТТА НА РАЗРАБОТВАНАТА ТЕМА (HE ET AL., 2019) 
 
РЕЗИСТЕНТНИТЕ БАКТЕРИИ И ТЕХНИТЕ ГЕНЕТИЧНИ ДЕТЕРМИНАНТИ МОГАТ ДА СЕ РАЗПРОСТРАНЯВАТ И 

ОБМЕНЯТ ПО РАЗЛИЧНИ НАЧИНИ. МОЛЕКУЛЯРНАТА БАЗА НА АНТИБИОТИЧНАТА РЕЗИСТЕНТНОСТ 

ВКЛЮЧВА ГЕНЕТИЧНИ ЕЛЕМЕНТИ КАТО ПЛАЗМИДИ, ТРАНСПОЗОНИ, ИНТЕГРОНИ, ГЕНЕТИЧНИ ОСТРОВИ И 

ДР., КОИТО СА РАЗПОЛОЖЕНИ В БАКТЕРИАЛНИЯ ГЕНОМ. АКО БАКТЕРИИ, КОИТО СА НОСИТЕЛИ НА 

ТАКИВА ЕЛЕМЕНТИ ВЛЯЗАТ В КОНТАКТ С ДРУГИ, ТЕ ОБМЕНЯТ ГЕНЕТИЧНИ ДЕТЕРМИНАНТИ НА 

РЕЗИСТЕНТНОСТ ПОМЕЖДУ СИ ЧРЕЗ Т. НАР. ХОРИЗОНТАЛЕН ГЕНЕН ТРАНСФЕР (PRESCOTT, 2014). ПЪТЯТ 

НА РАЗПРОСТРАНЕНИЕ ЧРЕЗ ТРАНСПОЗОНИ И ПЛАЗМИДИ МЕЖДУ ПАТОГЕННИ И НЕПАТОГЕННИ 

БАКТЕРИИ В ОКОЛНАТА СРЕДА, ВКЛ. ГАР, Е НАЙ-ЧЕСТО СРЕЩАНИЯТ ПО ХРАНИТЕЛНАТА ВЕРИГА И НАЙ-
ВАЖЕН ЗА ТРАНСМИСИЯТА НА ГЕНЕТИЧНА ВАРИАБИЛНОСТ (GARNER ET AL., 2017; YU ET AL., 2016). 
В БЪЛГАРИЯ НЯМА ДАННИ ЗА ПРОВЕДЕН МОНИТОРИНГ ЗА НАЛИЧИЕ НА РЕЗИСТЕНТНИ БАКТЕРИИ ПРИ 

СВИНЕТЕ И РАЗПРОСТРАНЕНИЕ НА ГАР В ЛАГУНАТА. ЛИПСВА И ИНФОРМАЦИЯ ЗА СПОСОБНОСТТА НА 

ПАТОГЕНИТЕ, ПРЕНАСЯНИ ОТ ХРАНИТЕ, ДА ОБРАЗУВАТ БИОФИЛМИ КАТО УНИКАЛЕН МЕХАНИЗЪМ ЗА 

ПРЕОДОЛЯВАНЕ НА ВРЕДНИТЕ ФАКТОРИ НА ОКОЛНАТА СРЕДА И ЗАПАЗВАНЕ НА AMР.



          

 

 

РАБОТЕН ПАКЕТ 1: ЗООНОЗНИ ПАТОГЕНИ В СВИНСКИ ФЕЦЕСИ И НАЛИЧИЕ НА ГЕНИ НА РЕЗИСТЕНТНОСТ 

РЪКОВОДИТЕЛ НА РАБОТНИЯ ПАКЕТ: ЧЛ.-КОР. ХРИСТО МИЛАДИНОВ НАЙДЕНСКИ, ДВМН  

УЧАСТНИЦИ В ИЗПЪЛНЕНИЕТО НА ДЕЙНОСТИТЕ ПО РАБОТНИЯ ПАКЕТ:  

ДОЦ. ВЕСЕЛИН КЪСОВСКИ, ДМ 

ДОЦ. МАЯ МАРГАРИТОВА ЗАХАРИЕВА, ДФ 

ГЛ. АС. ЛЮДМИЛА ЛЮДМИЛОВА ДИМИТРОВА, ДМ 

АС. ЯНА ЕМИЛОВА ИЛИЕВА, ДФ 

ДОКТОРАНТ МАЯ ЛАЗАР АНГЕЛОВСКА 

МИКРОБИОЛОГ И СПЕЦИАЛИСТ ИВА ВАСИЛЕВА ЦВЕТКОВА 

ДЕЙНОСТ 1.1 ИЗОЛИРАНЕ, БИОХИМИЧНА ИДЕНТИФИКАЦИЯ И СЕРОЛОГИЯ НА SALMONELLA SPP., E. COLI И 

YERSINIA SPP. ОТ СВИНСКИ ФЕЦЕСИ 

ИЗОЛАТИ ОТ ТРИТЕ БАКТЕРИАЛНИ ВИДА ЩЕ БЪДАТ ТЪРСЕНИ В СВИНСКИ ФЕЦЕСИ ОТ ЧЕТИРИ РАЗЛИЧНИ 

СВИНЕФЕРМИ НА ТЕРИТОРИЯТА НА БЪЛГАРИЯ. ИДЕНТИФИКАЦИЯТА ЩЕ БЪДЕ ПРОВЕДЕНА СЪГЛАСНО СЛЕДНИТЕ 

МЕЖДУНАРОДНИ СТАНДАРТИ: ISO-6579:2002  ЗА SALMONELLA  SPP., ISO-16654:2001  ЗА E.  COLI И ISO 

10273:2017  ЗА Y. ЕNTEROCOLITICA. БИОХИМИЧНОТО ОХАРАКТЕРИЗИРАНЕ НА ЩАМОВЕТЕ ЩЕ БЪДЕ НАПРАВЕНО С 

АПАРАТ BD PHOENIX M50, А ИДЕНТИФИКАЦИЯТА – С API20E.  ИЗОЛАТИТЕ С БИОХИМИЧНА ХАРАКТЕРИСТИКА, 

ТИПИЧНА ЗА ТЪРСЕНИТЕ ТРИ ВИДА ЩЕ БЪДАТ ИЗСЛЕДВАНИ ПО-НАТАТЪК С МОЛЕКУЛЯРНО-БИОЛОГИЧНИ МЕТОДИ 

ЗА ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА 16S RRNA И СПЕЦИФИЧНИ ГЕНИ НА ВИРУЛЕНТНОСТ (ВЖ. ДЕЙНОСТ 1.2). ПАРАЛЕЛНО С 

ТОВА ЩЕ БЪДЕ ПРОВЕДЕНО СЕРОТИПИРАНЕ НА ИЗОЛАТИТЕ С КЛАСИЧЕСКИ МЕТОДИ ЗА АГЛУТИНАЦИЯ БАЗИРАНИ НА 

ИЗПОЛЗВАНЕТО НА СТАНДАРТНИ СЕРУМИ.  

ДЕЙНОСТ 1.2 ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА ИЗОЛАТИТЕ, СЕЛЕКТИРАНИ В ДЕЙНОСТ 1.1,  С МОЛЕКУЛЯРНО-БИОЛОГИЧНИ 

ДЕЙНОСТИ 

ИДЕНТИФИКАЦИЯТА НА 16S RRNA ГЕНИТЕ ЩЕ СЕ ПРОВЕДЕ С КЛАСИЧЕСКА PCR РЕАКЦИЯ И СЕКВЕНИРАНЕ НА ТОЗИ 

ДНК УЧАСТЪК. СЛЕД ТОВА В ИЗОЛАТИТЕ, ПОЛОЖИТЕЛНИ ЗА 16S RRNA НА СЪОТВЕТНИЯ ВИД, ЩЕ СЕ ТЪРСЯТ 

СПЕЦИФИЧНИ ЗА ВИДА ГЕНИ НА ВИРУЛЕНТНОСТ С ПРАЙМЕРИ, УТВЪРДЕНИ В МЕЖДУНАРОДНИ ЛАБОРАТОРНИ PCR 

ПРОТОКОЛИ. ПО ВРЕМЕ НА ИЗСЛЕДВАНЕТО ЩЕ СЕ ТЕСТВАТ И НОВИ ПРАЙМЕРИ, ПУБЛИКУВАНИ НАСКОРО В 

НАУЧНАТА ЛИТЕРАТУРА. ВИДОВАТА ИДЕНТИФИКАЦИЯ ЩЕ БЪДЕ ПОТВЪРДЕНА С LAMP МЕТОДА. LAMP  ПРОТОКОЛ 

ЗА ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА Y. ENTEROCOLITICA  (ПО ГЕН PHOP) ВЪВ СВИНСКИ ФЕЦЕСИ Е ВЕЧЕ УСПЕШНО ВЪВЕДЕН В 

ЛАБОРАТОРИЯТА ПО ЗООНОЗИ И ФАКТОРИ НА ВИРУЛЕНТНОСТ. В  ХОДА НА ПРОЕКТА ЩЕ СЕ ТЕСТВАТ ПРАЙМЕРИ И 

ПРОТОКОЛИ ОТ НАУЧНИ ПУБЛИКАЦИИ И ISO/TS 18867:2015  ЗА ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА ДРУГИ YERSINIA ВИДОВЕ 

(НАПР. Y. PSEUDOTUBERCULOSIS), E. COLI И SALMONELLA  SPP. С ВЪВЕЖДАНЕ НА LAMP ПРОТОКОЛИ. ПАТОГЕННИЯТ 

ПОТЕНЦИАЛ НА ИЗОЛАТИТЕ ОТ РОД YERSINIA  ЩЕ БЪДЕ ОПРЕДЕЛЕН ЧРЕЗ ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА СПЕЦИФИЧНИ ГЕНИ 

НА ВИРУЛЕНТНОСТ КАТО AIL И VIRF, РАЗПОЛОЖЕНИ В ХРОМОЗОМНАТА ДНК ИЛИ ПЛАЗМИДА PYV. ОТНОСНО 

SALMONELLA  SPP., В ДНК ПРОБИТЕ ЩЕ БЪДАТ ТЪРСЕНИ ГЕНИ, ОТГОВОРНИ ЗА ПРОИЗВОДСТВОТО НА ЕНТЕРОТОКСИН 

(STN)  И ЗА ИНВАЗИВНИЯ ПОТЕНЦИАЛ (INVA),  А В ИЗОЛАТИ ОТ ВИДА E.  COLI ЩЕ БЪДАТ ТЪРСЕНИ ГЕНИ, ДОКАЗВАЩИ 

НАЛИЧИЕТО НА ETEC (STA, STB), EPEC  (EAE) ИЛИ STEC/VTEC  (STX1, STX2). ДНК, ИЗОЛИРАНА ОТ ФЕЦЕС, ЩЕ 



          

 

БЪДЕ ДОСТАВЯНА НА НАЦИОНАЛНАТА РЕФЕРЕНТНА ЛАБОРАТОРИЯ ЗА КЛАСИЧЕСКА И АФРИКАНСКА ЧУМА 

(НДНИВМИ,  СОФИЯ).  

ДЕЙНОСТ 1.3 ИЗСЛЕДВАНЕ НА ИЗОЛАТИТЕ, ИЗБРАНИ В ДЕЙНОСТ 1.2 ЗА АНТИМИКРОБНА РЕЗИСТЕНТНОСТ 

ВСИЧКИ ИЗОЛАТИ ОТ ДЕЙНОСТ 1.2 ЩЕ БЪДАТ ИЗСЛЕДВАНЕ ЗА АМР СЪС СТАНДАРТНИ МИКРОБИОЛОГИЧНИ 

МЕТОДИ КАТО ДИСК-ДИФУЗИОНЕН ТЕСТ И МЕТОДА НА МИКРОТИТРУВАНЕТО. ИЗОЛАТИТЕ С ДОКАЗАНА 

РЕЗИСТЕНТНОСТ ЩЕ БЪДАТ ИЗСЛЕДВАНЕ С PCR ЗА ИДЕНТИФИЦИРАНЕ НА ГЕНИ НА РЕЗИСТЕНТНОСТ (ИЗБРОЕНИ В 

РАЗДЕЛ 3.1. ИЗСЛЕДОВАТЕЛСКА МЕТОДИ И ТЕХНИКИ) С ПРАЙМЕРИ ОТ МЕЖДУНАРОДНИ УТВЪРДЕНИ ПРОТОКОЛИ И 

НАУЧНИ ПУБЛИКАЦИИ. РЕЗИСТЕНТНИТЕ ИЗОЛАТИ ЩЕ БЪДАТ ТЕСТВАНИ ЗА ТЯХНАТА СПОСОБНОСТ ДА ОБРАЗУВАТ 

БИОФИЛМ С МЕТОДИТЕ, ИЗБРОЕНИ В РАЗДЕЛ 3.1 ОТ ПРОЕКТНОТО ПРЕДЛОЖЕНИЕ. 

 

РАБОТЕН ПАКЕТ 2: ЗООНОЗНИ ПАТОГЕНИ В ЛАГУНИ НА СВИНЕФЕРМИ И ГЕНИ НА РАЗИСТЕНТНОСТ  

РЪКОВОДИТЕЛ НА РАБОТНИЯ ПАКЕТ: ДОЦ. Д-Р ВЕСЕЛИН КЪСОВСКИ, ДМ 

УЧАСТНИЦИ В ИЗПЪЛНЕНИЕТО НА ДЕЙНОСТИТЕ ПО РАБОТНИЯ ПАКЕТ:  

ЧЛ.-КОР. ПРОФ. ХРИСТО НАЙДЕНСКИ, ДВМН 

ДОЦ. МАЯ МАРГАРИТОВА ЗАХАРИЕВА, ДФ 

ГЛ. АС. ЛЮДМИЛА ЛЮДМИЛОВА ДИМИТРОВА, ДМ 

АС. ЯНА ЕМИЛОВА ИЛИЕВА, ДФ 

ДОКТОРАНТ МАЯ ЛАЗАР АНГЕЛОВСКА 

МИКРОБИОЛОГ СПЕЦИАЛСИТ ИВА ВАСИЛЕВА, ЦВЕТКОВА 

DR. VIVI MIRIAGOU, PHD (ИНСТИТУТ ПАСТЬОР, ГЪРЦИЯ) - КОНСУЛТАНТ 

DR. STATHIS KOTSAKIS, PHD (ИНСТИТУТ ПАСТЬОР, ГЪРЦИЯ) - КОНСУЛТАНТ 

ДЕЙНОСТ 2.1 ИЗОЛИРАНЕ НА SALMONELLA SPP., E. COLI И YERSINIA SPP. ОТ ЛАГУНИ В СВИНЕФЕРМИ 

ИЗОЛАТИ ОТ ТРИТЕ БАКТЕРИАЛНИ ВИДА ЩЕ БЪДАТ ТЪРСЕНИ В ПРОБИ ОТ ЛАГУНИ В ЧЕТИРИ РАЗЛИЧНИ 

СВИНЕФЕРМИ НА ТЕРИТОРИЯТА НА БЪЛГАРИЯ. ИДЕНТИФИКАЦИЯТА И БРОЯ БАКТЕРИАЛНИ КОЛОНИИ ЩЕ БЪДАТ 

НАПРАВЕНИ СЪГЛАСНО СЛЕДНИТЕ МЕЖДУНАРОДНО УТВЪРДЕНИ СТАНДАРТИ: ISO-6579:2002  ЗА SALMONELLA  

SPP., ISO-16654:2001  ЗА E. COLI И ISO  10273:2017  ЗА Y. ENTEROCOLITICA. БИОХИМИЧНАТА ХАРАКТЕРИСТИКА 

НА ИЗОЛАТИТЕ ЩЕ БЪДА ПРОВЕДЕНА НА АПАРАТ BD PHOENIX M50, А ИДЕНТИФИКАЦИЯТА – С API20E.  

ИЗОЛАТИТЕ С БИОХИМИЧНИ ХАРАКТЕРИСТИКИ, ТИПИЧНИ ЗА ТЪРСЕНИТЕ БАКТЕРИАЛНИ ВИДОВЕ ЩЕ БЪДАТ 

ОБРАБОТЕНИ ПО-НАТАТЪК С МОЛЕКУЛЯРНО-БИОЛОГИЧНИ МЕТОДИ ЗА ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА 16S RRNA И 

СПЕЦИФИЧНИ ГЕНИ НА ВИРУЛЕНТНОСТ. В ДОПЪЛНЕНИЕ, ИЗОЛАТИТЕ ЩЕ БЪДАТ СЕРОТИПИРАНИ С ПОМОЩТА НА 

СТАНДАРТНИ МЕТОДИ ЗА АГЛУТИНАЦИЯ. 

ДЕЙНОСТ 2.2 ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА ИЗОЛАТИТЕ, СЕЛЕКТИРАНИ В ДЕЙНОСТ 2.1,  С МОЛЕКУЛЯРНО-БИОЛОГИЧНИ 

ДЕЙНОСТИ 

ИДЕНТИФИКАЦИЯТА НА 16S RRNA ГЕНИТЕ ЩЕ СЕ ПРОВЕДЕ С КЛАСИЧЕСКА PCR РЕАКЦИЯ И СЕКВЕНИРАНЕ НА ТОЗИ 

ДНК УЧАСТЪК. СЛЕД ТОВА В ИЗОЛАТИТЕ, ПОЛОЖИТЕЛНИ ЗА 16S RRNA НА СЪОТВЕТНИЯ ВИД, ЩЕ СЕ ТЪРСЯТ 



          

 

СПЕЦИФИЧНИ ЗА ВИДА ГЕНИ НА ВИРУЛЕНТНОСТ С ПРАЙМЕРИ, УТВЪРДЕНИ В МЕЖДУНАРОДНИ ЛАБОРАТОРНИ PCR 

ПРОТОКОЛИ. ПО ВРЕМЕ НА ИЗСЛЕДВАНЕТО ЩЕ СЕ ТЕСТВАТ И НОВИ ПРАЙМЕРИ, ПУБЛИКУВАНИ НАСКОРО В 

НАУЧНАТА ЛИТЕРАТУРА. ВИДОВАТА ИДЕНТИФИКАЦИЯ ЩЕ БЪДЕ ПОТВЪРДЕНА С LAMP МЕТОДА. LAMP  ПРОТОКОЛ 

ЗА ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА Y. ENTEROCOLITICA  (ПО ГЕН PHOP) ВЪВ СВИНСКИ ФЕЦЕСИ Е ВЕЧЕ УСПЕШНО ВЪВЕДЕН В 

ЛАБОРАТОРИЯТА ПО ЗООНОЗИ И ФАКТОРИ НА ВИРУЛЕНТНОСТ. В  ХОДА НА ПРОЕКТА ЩЕ СЕ ТЕСТВАТ ПРАЙМЕРИ И 

ПРОТОКОЛИ ОТ НАУЧНИ ПУБЛИКАЦИИ И ISO/TS 18867:2015  ЗА ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА ДРУГИ YERSINIA  ВИДОВЕ 

(НАПР. Y. PSEUDOTUBERCULOSIS), КАКТО И ЗА E. COLI И SALMONELLA  SPP. С ВЪВЕЖДАНЕ НА LAMP ПРОТКОЛИ.  

ПАТОГЕННИЯТ ПОТЕНЦИАЛ НА ИЗОЛАТИТЕ ОТ РОД YERSINIA ЩЕ БЪДЕ ОПРЕДЕЛЕН ЧРЕЗ ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА 

СПЕЦИФИЧНИ ГЕНИ НА ВИРУЛЕНТНОСТ КАТО AIL И VIRF, РАЗПОЛОЖЕНИ В ХРОМОЗОМНАТА ДНК ИЛИ ПЛАЗМИДА 

PYV. ОТНОСНО SALMONELLA  SPP., В ДНК ПРОБИТЕ ЩЕ БЪДАТ ТЪРСЕНИ ГЕНИ, ОТГОВОРНИ ЗА ПРОИЗВОДСТВОТО НА 

ЕНТЕРОТОКСИН (STN) И ЗА ИНВАЗИВНИЯ ПОТЕНЦИАЛ (INVA), А В ИЗОЛАТИ ОТ ВИДА E. COLI  ЩЕ БЪДАТ ТЪРСЕНИ 

ГЕНИ, ДОКАЗВАЩИ НАЛИЧИЕТО НА ETEC  (STA, STB), EPEC  (EAE) ИЛИ STEC/VTEC  (STX1, STX2).  ДНК-ПРОБИ, 

ИЗОЛИРАНИ ОТ ЛАГУНИТЕ, ЩЕ БЪДЕ ДОСТАВЯНИ НА НАЦИОНАЛНАТА РЕФЕРЕНТНА ЛАБОРАТОРИЯ ЗА КЛАСИЧЕСКА 

И АФРИКАНСКА ЧУМА (НДНИВМИ,  СОФИЯ). 

ДЕЙНОСТ 2.3 ИЗСЛЕДВАНЕ НА ИЗОЛАТИТЕ, ИЗБРАНИ В ДЕЙНОСТ 2.2 ЗА АНТИМИКРОБНА РЕЗИСТЕНТНОСТ 

ВСИЧКИ ИЗОЛАТИ ОТ ДЕЙНОСТ 2.2 ЩЕ БЪДАТ ИЗСЛЕДВАНЕ ЗА АМР СЪС СТАНДАРТНИ МИКРОБИОЛОГИЧНИ 

МЕТОДИ КАТО ДИСК-ДИФУЗИОНЕН ТЕСТ И МЕТОДА НА МИКРОТИТРУВАНЕТО. ИЗОЛАТИТЕ С ДОКАЗАНА 

РЕЗИСТЕНТНОСТ ЩЕ БЪДАТ ИЗСЛЕДВАНЕ С PCR ЗА ИДЕНТИФИЦИРАНЕ НА ГЕНИ НА РЕЗИСТЕНТНОСТ (ИЗБРОЕНИ В 

РАЗДЕЛ 3.1. ИЗСЛЕДОВАТЕЛСКА МЕТОДИ И ТЕХНИКИ) С ПРАЙМЕРИ ОТ МЕЖДУНАРОДНИ УТВЪРДЕНИ ПРОТОКОЛИ И 

НАУЧНИ ПУБЛИКАЦИИ. 

РАБОТЕН ПАКЕТ 3: ЗООНОЗНИ ПАТОГЕНИ В ПОЧВИ ОКОЛО СВИНЕФЕРМИ, ГЕНИ НА РЕЗИСТЕНТНОСТ И 

АНТИБИОТИЧНИ ОСТАТЪЦИ 

РЪКОВОДИТЕЛ НА РАБОТНИЯ ПАКЕТ: ГЛ. АС. Д-Р ЛЮДМИЛА ЛЮДМИЛОВА ДИМИТРОВА, ДМ  

УЧАСТНИЦИ В ИЗПЪЛНЕНИЕТО НА ДЕЙНОСТИТЕ ПО РАБОТНИЯ ПАКЕТ:  

ЧЛ.-КОР. ПРОФ. ХРИСТО НАЙДЕНСКИ, ДВМН 

ДОЦ. ВЕСЕЛИН КЪСОВСКИ, ДМ 

ДОЦ. МАЯ МАРГАРИТОВА ЗАХАРИЕВА, ДФ 

АС. ЯНА ЕМИЛОВА ИЛИЕВА, ДФ 

ДОКТОРАНТ МАЯ ЛАЗАР АНГЕЛОВСКА 

МИКРОБИОЛОГ СПЕЦИАЛИСТ ИВА ВАСИЛЕВА ЦВЕТКОВА 

ПРОФ. Д-Р MARC HEYNDRICKX, PHD (ILVO, БЕЛГИЯ) - КОНСУЛТАНТ 

Д-Р GEERTRUI RASSCHAERT, PHD (ILVO, БЕЛГИЯ) - КОНСУЛТАНТ 

Д-Р ELS DAESELEIRE, PHD (ILVO, БЕЛГИЯ) - КОНСУЛТАНТ 

Д-Р VIVI MIRIAGOU, PHD (ИНСТИТУТ ПАСТЬОР, ГЪРЦИЯ) - КОНСУЛТАНТ 

Д-Р STATHIS KOTSAKIS, PHD (ИНСТИТУТ ПАСТЬОР, ГЪРЦИЯ) - КОНСУЛТАНТ 



          

 

ДЕЙНОСТ 3.1 ИЗОЛИРАНЕ НА SALMONELLA  SPP., E. COLI И YERSINIA  SPP. ОТ ПОЧВИ 

ИЗОЛАТИ ОТ ТРИТЕ БАКТЕРИАЛНИ ВИДА ЩЕ БЪДАТ ТЪРСЕНИ В ПРОБИ ОТ ПОЧВИ ОКОЛО ЧЕТИРИ РАЗЛИЧНИ 

СВИНЕФЕРМИ НА ТЕРИТОРИЯТА НА БЪЛГАРИЯ. ИДЕНТИФИКАЦИЯТА И БРОЯ БАКТЕРИАЛНИ КОЛОНИИ ЩЕ БЪДАТ 

НАПРАВЕНИ СЪГЛАСНО СЛЕДНИТЕ МЕЖДУНАРОДНО УТВЪРДЕНИ СТАНДАРТИ: ISO-6579:2002  ЗА SALMONELLA 

SPP., ISO-16654:2001  ЗА E. COLI И ISO 10273:2017  ЗА Y. ЕNTEROCOLITICA. БИОХИМИЧНАТА ХАРАКТЕРИСТИКА 

НА ИЗОЛАТИТЕ ЩЕ БЪДА ПРОВЕДЕНА НА АПАРАТ BD PHOENIX M50, А ИДЕНТИФИКАЦИЯТА – С API20E.  

ИЗОЛАТИТЕ С БИОХИМИЧНИ ХАРАКТЕРИСТИКИ, ТИПИЧНИ ЗА ТЪРСЕНИТЕ БАКТЕРИАЛНИ ВИДОВЕ ЩЕ БЪДАТ 

ОБРАБОТЕНИ ПО-НАТАТЪК С МОЛЕКУЛЯРНО-БИОЛОГИЧНИ МЕТОДИ ЗА ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА 16S RRNA И 

СПЕЦИФИЧНИ ГЕНИ НА ВИРУЛЕНТНОСТ. В ДОПЪЛНЕНИЕ, ИЗОЛАТИТЕ ЩЕ БЪДАТ СЕРОТИПИРАНИ С ПОМОЩТА НА 

СТАНДАРТНИ МЕТОДИ ЗА АГЛУТИНАЦИЯ.  

ДЕЙНОСТ 3.2 ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА ИЗОЛАТИТЕ, СЕЛЕКТИРАНИ В ДЕЙНОСТ 3.1,  С МОЛЕКУЛЯРНО-БИОЛОГИЧНИ 

ДЕЙНОСТИ 

ИДЕНТИФИКАЦИЯТА НА 16S RRNA ГЕНИТЕ ЩЕ СЕ ПРОВЕДЕ С КЛАСИЧЕСКА PCR РЕАКЦИЯ И СЕКВЕНИРАНЕ НА ТОЗИ 

ДНК УЧАСТЪК. СЛЕД ТОВА В ИЗОЛАТИТЕ, ПОЛОЖИТЕЛНИ ЗА 16S RRNA НА СЪОТВЕТНИЯ ВИД, ЩЕ СЕ ТЪРСЯТ 

СПЕЦИФИЧНИ ЗА ВИДА ГЕНИ НА ВИРУЛЕНТНОСТ С ПРАЙМЕРИ, УТВЪРДЕНИ В МЕЖДУНАРОДНИ ЛАБОРАТОРНИ PCR 

ПРОТОКОЛИ. ПО ВРЕМЕ НА ИЗСЛЕДВАНЕТО ЩЕ СЕ ТЕСТВАТ И НОВИ ПРАЙМЕРИ, ПУБЛИКУВАНИ НАСКОРО В 

НАУЧНАТА ЛИТЕРАТУРА. ВИДОВАТА ИДЕНТИФИКАЦИЯ ЩЕ БЪДЕ ПОТВЪРДЕНА С LAMP МЕТОДА. LAMP  ПРОТОКОЛ 

ЗА ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА Y. ENTEROCOLITICA  (ПО ГЕН PHOP) ВЪВ СВИНСКИ ФЕЦЕСИ Е ВЕЧЕ УСПЕШНО ВЪВЕДЕН В 

ЛАБОРАТОРИЯТА ПО ЗООНОЗИ И ФАКТОРИ НА ВИРУЛЕНТНОСТ. В  ХОДА НА ПРОЕКТА ЩЕ СЕ ТЕСТВАТ ПРАЙМЕРИ И 

ПРОТОКОЛИ ОТ НАУЧНИ ПУБЛИКАЦИИ ЗА ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА ДРУГИ YERSINIA  ВИДОВЕ (НАПР. Y.  

PSEUDOTUBERCULOSIS), КАКТО И ЗА E. COLI И SALMONELLA  SPP. С ВЪВЕЖДАНЕ НА LAMP ПРОТКОЛИ. ПАТОГЕННИЯТ 

ПОТЕНЦИАЛ НА ИЗОЛАТИТЕ ОТ РОД YERSINIA  ЩЕ БЪДЕ ОПРЕДЕЛЕН ЧРЕЗ ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА СПЕЦИФИЧНИ ГЕНИ 

НА ВИРУЛЕНТНОСТ КАТО AIL И VIRF, РАЗПОЛОЖЕНИ В ХРОМОЗОМНАТА ДНК ИЛИ ПЛАЗМИДА PYV. ОТНОСНО 

SALMONELLA  SPP., В ДНК ПРОБИТЕ ЩЕ БЪДАТ ТЪРСЕНИ ГЕНИ, ОТГОВОРНИ ЗА ПРОИЗВОДСТВОТО НА ЕНТЕРОТОКСИН 

(STN)  И ЗА ИНВАЗИВНИЯ ПОТЕНЦИАЛ (INVA),  А В ИЗОЛАТИ ОТ ВИДА E.  COLI ЩЕ БЪДАТ ТЪРСЕНИ ГЕНИ, ДОКАЗВАЩИ 

НАЛИЧИЕТО НА ETEC (STA, STB), EPEC  (EAE) ИЛИ STEC/VTEC  (STX1, STX2). ДНК, ИЗОЛИРАНА ОТ ФЕЦЕС, ЩЕ 

БЪДЕ ДОСТАВЯНА НА НАЦИОНАЛНАТА РЕФЕРЕНТНА ЛАБОРАТОРИЯ ЗА КЛАСИЧЕСКА И АФРИКАНСКА ЧУМА 

(НДНИВМИ,  СОФИЯ). 

ДЕЙНОСТ 3.3 ИЗСЛЕДВАНЕ НА ИЗОЛАТИТЕ, ИЗБРАНИ В ДЕЙНОСТ 2.2 ЗА АНТИМИКРОБНА РЕЗИСТЕНТНОСТ 

ВСИЧКИ ИЗОЛАТИ ОТ ДЕЙНОСТ 3.2 ЩЕ БЪДАТ ИЗСЛЕДВАНЕ ЗА АМР СЪС СТАНДАРТНИ МИКРОБИОЛОГИЧНИ 

МЕТОДИ КАТО ДИСК-ДИФУЗИОНЕН ТЕСТ И МЕТОДА НА МИКРОТИТРУВАНЕТО. ИЗОЛАТИТЕ С ДОКАЗАНА 

РЕЗИСТЕНТНОСТ ЩЕ БЪДАТ ИЗСЛЕДВАНЕ С PCR ЗА ИДЕНТИФИЦИРАНЕ НА ГЕНИ НА РЕЗИСТЕНТНОСТ (ИЗБРОЕНИ В 

РАЗДЕЛ 3.1. ИЗСЛЕДОВАТЕЛСКА МЕТОДИ И ТЕХНИКИ) С ПРАЙМЕРИ ОТ МЕЖДУНАРОДНИ УТВЪРДЕНИ ПРОТОКОЛИ И 

НАУЧНИ ПУБЛИКАЦИИ. 

ДЕЙНОСТ 3.4 ИЗСЛЕДВАНЕ ЗА НАЛИЧИЕ НА АНТИБИОТИЧНИ ОСТАТЪЦИ В ПОЧВИ, В БЛИЗОСТ ДО СВИНЕФЕРМИ 

ЗА ТАЗИ ЦЕЛ ЩЕ БЪДАТ ИЗПОЗВАНИ АНАЛИТИЧНИ МЕТОДИ, КАТО НАПР. LC-MS/MS. ТАЗИ ДЕЙНОСТ ЩЕ БЪДЕ 

ИЗВЪРШЕНА В ТЯСНА КОЛАБОРАЦИЯ С ИНСТИТУТА ILVO В МЕЛЕ, БЕЛГИЯ: ОБРАБОТЕНИТЕ ПРОБИ ЩЕ БЪДАТ 

ИЗПРАЩАНИ ТАМ ЗА АНАЛИЗ В ТЯХНАТА ТЕХНИЧЕСКА БАЗА. 

 

 



          

 

РАБОТЕН ПАКЕТ 4: ЗООНОЗНИ ПАТОГЕНИ В ОТПАДНИ ВОДИ В БЛИЗОСТ ДО СВИНЕФЕРМИ И ТЕХНИТЕ 

ГЕНИ ЗА РЕЗИСТЕНТНОСТ 

РЪКОВОДИТЕЛ НА РАБОТНИЯ ПАКЕТ: ГЛ. АС. ЗВЕЗДИМИРА ГЕОРГИЕВА ЦВЕТАНОВА, ДБ 

УЧАСТНИЦИ В ИЗПЪЛНЕНИЕТО НА ДЕЙНОСТИТЕ ПО РАБОТНИЯ ПАКЕТ:  

ЧЛ.-КОР. ПРОФ. ХРИСТО НАЙДЕНСКИ, ДВМН 

ДОЦ. ВЕСЕЛИН КЪСОВСКИ, ДМ 

ДОЦ. МАЯ МАРГАРИТОВА ЗАХАРИЕВА, ДФ 

ГЛ. АС. ЛЮДМИЛА ЛЮДМИЛОВА ДИМИТРОВА, ДМ 

АС. ЯНА ЕМИЛОВА ИЛИЕВА, ДФ 

ДОКТОРАНТ МАЯ ЛАЗАР АНГЕЛОВСКА 

МИКРОБИОЛОГ СПЕЦИАЛСИТ ИВА ВАСИЛЕВА, ЦВЕТКОВА 

Д-Р VIVI MIRIAGOU, PHD (ИНСТИТУТ ПАСТЬОР, ГЪРЦИЯ) - КОНСУЛТАНТ 

Д-Р STATHIS KOTSAKIS, PHD (ИНСТИТУТ ПАСТЬОР, ГЪРЦИЯ) - КОНСУЛТАНТ 

ДЕЙНОСТ 4.1 ИЗОЛИРАНЕ НА SALMONELLA  SPP., E. COLI И YERSINIA  SPP. ОТ ОТПАДНИ ВОДИ ОТ СВИНЕФЕРМИ 

ИЗОЛАТИ ОТ ТРИТЕ БАКТЕРИАЛНИ ВИДА ЩЕ БЪДАТ ТЪРСЕНИ В ПРОБИ ОТ ОТПАДНИ ВОДИ В БЛИЗОСТ ДО ЧЕТИРИ 

РАЗЛИЧНИ СВИНЕФЕРМИ НА ТЕРИТОРИЯТА НА БЪЛГАРИЯ. ИДЕНТИФИКАЦИЯТА И БРОЯ БАКТЕРИАЛНИ КОЛОНИИ ЩЕ 

БЪДАТ НАПРАВЕНИ СЪГЛАСНО СЛЕДНИТЕ МЕЖДУНАРОДНО УТВЪРДЕНИ СТАНДАРТИ: ISO-6579:2002  ЗА 

SALMONELLA  SPP., ISO-16654:2001  ЗА E. COLI  И ISO 10273:2017  ЗА Y. ЕNTEROCOLITICA. БИОХИМИЧНАТА 

ХАРАКТЕРИСТИКА НА ИЗОЛАТИТЕ ЩЕ БЪДА ПРОВЕДЕНА НА АПАРАТ BD  PHOENIX M50,  А ИДЕНТИФИКАЦИЯТА – С 

API20E.  ИЗОЛАТИТЕ С БИОХИМИЧНИ ХАРАКТЕРИСТИКИ, ТИПИЧНИ ЗА ТЪРСЕНИТЕ БАКТЕРИАЛНИ ВИДОВЕ ЩЕ БЪДАТ 

ОБРАБОТЕНИ ПО-НАТАТЪК С МОЛЕКУЛЯРНО-БИОЛОГИЧНИ МЕТОДИ ЗА ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА 16S RRNA И 

СПЕЦИФИЧНИ ГЕНИ НА ВИРУЛЕНТНОСТ. В ДОПЪЛНЕНИЕ, ИЗОЛАТИТЕ ЩЕ БЪДАТ СЕРОТИПИРАНИ С ПОМОЩТА НА 

СТАНДАРТНИ МЕТОДИ ЗА АГЛУТИНАЦИЯ.  

ДЕЙНОСТ 4.2 ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА ИЗОЛАТИТЕ, СЕЛЕКТИРАНИ В ДЕЙНОСТ 4.1,  С МОЛЕКУЛЯРНО-БИОЛОГИЧНИ 

ДЕЙНОСТИ 

ИДЕНТИФИКАЦИЯТА НА 16S RRNA ГЕНИТЕ ЩЕ СЕ ПРОВЕДЕ С КЛАСИЧЕСКА PCR РЕАКЦИЯ И СЕКВЕНИРАНЕ НА ТОЗИ 

ДНК УЧАСТЪК. СЛЕД ТОВА В ИЗОЛАТИТЕ, ПОЛОЖИТЕЛНИ ЗА 16S RRNA НА СЪОТВЕТНИЯ ВИД, ЩЕ СЕ ТЪРСЯТ 

СПЕЦИФИЧНИ ЗА ВИДА ГЕНИ НА ВИРУЛЕНТНОСТ С ПРАЙМЕРИ, УТВЪРДЕНИ В МЕЖДУНАРОДНИ ЛАБОРАТОРНИ PCR 

ПРОТОКОЛИ. ПО ВРЕМЕ НА ИЗСЛЕДВАНЕТО ЩЕ СЕ ТЕСТВАТ И НОВИ ПРАЙМЕРИ, ПУБЛИКУВАНИ НАСКОРО В 

НАУЧНАТА ЛИТЕРАТУРА. ВИДОВАТА ИДЕНТИФИКАЦИЯ ЩЕ БЪДЕ ПОТВЪРДЕНА С LAMP МЕТОДА. LAMP  ПРОТОКОЛ 

ЗА ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА Y. ENTEROCOLITICA  (ПО ГЕН PHOP) ВЪВ СВИНСКИ ФЕЦЕСИ Е ВЕЧЕ УСПЕШНО ВЪВЕДЕН В 

ЛАБОРАТОРИЯТА ПО ЗООНОЗИ И ФАКТОРИ НА ВИРУЛЕНТНОСТ. В  ХОДА НА ПРОЕКТА ЩЕ СЕ ТЕСТВАТ ПРАЙМЕРИ И 

ПРОТОКОЛИ ОТ НАУЧНИ ПУБЛИКАЦИИ ЗА ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА ДРУГИ YERSINIA  ВИДОВЕ (НАПР. Y.  

PSEUDOTUBERCULOSIS), КАКТО И ЗА E. COLI И SALMONELLA  SPP. С ВЪВЕЖДАНЕ НА LAMP ПРОТКОЛИ. ПАТОГЕННИЯТ 

ПОТЕНЦИАЛ НА ИЗОЛАТИТЕ ОТ РОД YERSINIA  ЩЕ БЪДЕ ОПРЕДЕЛЕН ЧРЕЗ ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА СПЕЦИФИЧНИ ГЕНИ 

НА ВИРУЛЕНТНОСТ КАТО AIL И VIRF, РАЗПОЛОЖЕНИ В ХРОМОЗОМНАТА ДНК ИЛИ ПЛАЗМИДА PYV. ОТНОСНО 



          

 

SALMONELLA  SPP., В ДНК ПРОБИТЕ ЩЕ БЪДАТ ТЪРСЕНИ ГЕНИ, ОТГОВОРНИ ЗА ПРОИЗВОДСТВОТО НА ЕНТЕРОТОКСИН 

(STN)  И ЗА ИНВАЗИВНИЯ ПОТЕНЦИАЛ (INVA),  А В ИЗОЛАТИ ОТ ВИДА E.  COLI ЩЕ БЪДАТ ТЪРСЕНИ ГЕНИ, ДОКАЗВАЩИ 

НАЛИЧИЕТО НА ETEC (STA, STB), EPEC  (EAE) ИЛИ STEC/VTEC  (STX1, STX2). ДНК, ИЗОЛИРАНА ОТ ФЕЦЕС, ЩЕ 

БЪДЕ ДОСТАВЯНА НА НАЦИОНАЛНАТА РЕФЕРЕНТНА ЛАБОРАТОРИЯ ЗА КЛАСИЧЕСКА И АФРИКАНСКА ЧУМА 

(НДНИВМИ,  СОФИЯ). 

ДЕЙНОСТ 4.3 ИЗСЛЕДВАНЕ НА ИЗОЛАТИТЕ, ИЗБРАНИ В ДЕЙНОСТ 4.2 ЗА АНТИМИКРОБНА РЕЗИСТЕНТНОСТ 

ВСИЧКИ ИЗОЛАТИ ОТ ДЕЙНОСТ 4.2 ЩЕ БЪДАТ ИЗСЛЕДВАНИ ЗА АМР СЪС СТАНДАРТНИ МИКРОБИОЛОГИЧНИ 

МЕТОДИ КАТО ДИСК-ДИФУЗИОНЕН ТЕСТ И МЕТОДА НА МИКРОТИТРУВАНЕТО. ИЗОЛАТИТЕ С ДОКАЗАНА 

РЕЗИСТЕНТНОСТ ЩЕ БЪДАТ ИЗСЛЕДВАНЕ С PCR ЗА ИДЕНТИФИЦИРАНЕ НА ГЕНИ НА РЕЗИСТЕНТНОСТ (ИЗБРОЕНИ В 

РАЗДЕЛ 3.1. ИЗСЛЕДОВАТЕЛСКА МЕТОДИ И ТЕХНИКИ) С ПРАЙМЕРИ ОТ МЕЖДУНАРОДНИ УТВЪРДЕНИ ПРОТОКОЛИ И 

НАУЧНИ ПУБЛИКАЦИИ. РЕЗИСТЕНТНИТЕ ИЗОЛАТИ ЩЕ БЪДАТ ТЕСТВАНИ ЗА ТЯХНАТА СПОСОБНОСТ ДА ОБРАЗУВАТ 

БИОФИЛМ С МЕТОДИТЕ, ИЗБРОЕНИ В РАЗДЕЛ 3.1 ОТ ПРОЕКТНОТО ПРЕДЛОЖЕНИЕ.  

 

ППООДДХХООДДИИ   ЗЗАА   ППООССТТИИГГААННЕЕ   ННАА   ИИЗЗССЛЛЕЕДДООВВААТТЕЕЛЛССККИИТТЕЕ   ЦЦЕЕЛЛИИ::     

 

ФИГУРА 2. ИЛЮСТРАТИВНО ИЗОБРАЖЕНИЕ НА ПРИЛОЖЕНИТЕ ПОДХОДИ ЗА ПОСТИГАНЕ НА КРАЙНИТЕ 

ЦЕЛИ В ПРОЕКТА 

 

 



          

 

ОЧАКВАНИ РЕЗУЛТАТИ  ПРЕЗ ЕТАП 1 

В РЕЗУЛТАТ ОТ ИЗПЪЛНЕНИЕТО НА ПРОЕКТА СЕ ОЧАКВА ДА БЪДАТ ИЗОЛИРАНИ ЩАМОВЕ ОТ 

SALMONELLA SP., E. COLI И Y. ENTEROCOLITICA. ТЕ ЩЕ БЪДАТ ТЪРСЕНИ В СВИНСКИ ФЕЦЕСИ И ЛАГУНИ, 

ОТ ЧЕТИРИ РАЗЛИЧНИ СВИНЕФЕРМИ НА ТЕРИТОРИЯТА НА БЪЛГАРИЯ. ИДЕНТИФИКАЦИЯТА ЩЕ БЪДЕ 

ПРОВЕДЕНА СЪГЛАСНО УТВЪРДЕНИ МЕЖДУНАРОДНИ ISO СТАНДАРТИ. БИОХИМИЧНОТО 

ОХАРАКТЕРИЗИРАНЕ НА ЩАМОВЕТЕ ЩЕ БЪДЕ НАПРАВЕНО С КОНВЕНЦИОНАЛНИ БИОХИМИЧНИ ТЕСТОВЕ, 

А ТЯХНАТА ИДЕНТИФИКАЦИЯ И ВИДОВО ПОТВЪРЖДАВАНЕ ЩЕ БЪДЕ С ИЗПОЛЗВАНЕТО НА API20E ТЕСТ И 

АВТОМАТИЗИРАНАТА СИСТЕМА BD PHOENIX M50. ИЗОЛАТИТЕ С БИОХИМИЧНА ХАРАКТЕРИСТИКА, 

ТИПИЧНА ЗА ТЪРСЕНИТЕ ТРИ ВИДА ЩЕ БЪДАТ ИЗСЛЕДВАНИ И С МОЛЕКУЛЯРНО-БИОЛОГИЧНИ МЕТОДИ 

ЗА ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА 16S RRNA ГЕНА ЧРЕЗ КЛАСИЧЕСКА PCR РЕАКЦИЯ. ДОПЪЛНИТЕЛНО ЩЕ СЕ 

ТЪРСЯТ И СПЕЦИФИЧНИ ЗА ВИДА ГЕНИ НА ВИРУЛЕНТНОСТ АНТИБИОТИЧНА РЕЗИСТЕНТНОСТ С ПРАЙМЕРИ 

И ПРОТОКОЛИ, УТВЪРДЕНИ ВЪВ ВОДЕЩИ МЕЖДУНАРОДНИ ЛАБОРАТОРИИ. ЗА НАДЕЖДНА, БЪРЗА И 

ИКОНОМИЧЕСКИ ЕФЕКТИВНА ВИДОВА ИДЕНТИФИКАЦИЯ ЩЕ БЪДЕ РАЗРАБОТЕН И LAMP (LOOP-

MEDIATED ISOTHERMAL AMPLIFICATION) МЕТОДА. В СЪМНИТЕЛНИ СЛУЧАИ ЗА ВИДОВА ПРИНАДЛЕЖНОСТ 

ЩЕ БЪДЕ ПРОВЕЖДАНО И СЕКВЕНИРАНЕ, КАТО ТОЗИ АНАЛИЗ МОЖЕ ДА СЕ ПРИЛОЖИ И ЗА ИЗСЛЕДВАНЕ 

НАЛИЧИЕТО НА ГЕНИ НА РАЗИСТЕНТНОСТ. ПАТОГЕННИЯТ ПОТЕНЦИАЛ НА ИЗОЛАТИТЕ ОТ РОД YERSINIA 

ЩЕ БЪДЕ ОПРЕДЕЛЕН ЧРЕЗ ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА СПЕЦИФИЧНИ ГЕНИ НА ВИРУЛЕНТНОСТ КАТО AIL И VIRF, 

РАЗПОЛОЖЕНИ В ХРОМОЗОМНАТА ДНК ИЛИ ПЛАЗМИДА НА ВИРУЛЕНТНОСТТА (PYV). ОТ ИЗОЛИРАНИТЕ 

ЩАМОВЕ ОТ РОД SALMONELLA ЩЕ БЪДЕ ИЗОЛИРАНА ХРОМОЗОМНА ДНК, А ВПОСЛЕДСТВИЕ В ПРОБИТЕ 

ЩЕ БЪДАТ ТЪРСЕНИ ГЕНИ, ОТГОВОРНИ ЗА СИНТЕЗА НА ЕНТЕРОТОКСИН (STN) И НА БЕЛТЪЦИ ОТГОВОРНИ 

ЗА ИНВАЗИВНИЯ ПОТЕНЦИАЛ (INVA) НА БАКТЕРИИТЕ. В ИЗОЛАТИТЕ ОТ ВИДА E. COLI ЩЕ БЪДАТ 

ТЪРСЕНИ ГЕНИ, ДОКАЗВАЩИ НАЛИЧИЕТО НА ETEC (STA, STB), EPEC (EAE) ИЛИ STEC/VTEC (STX1, 

STX2). ПАРАЛЕЛНО С ТОВА ЩЕ БЪДЕ ПРОВЕДЕНО СЕРОТИПИРАНЕ НА ИЗОЛАТИТЕ С КЛАСИЧЕСКИ 

МЕТОДИ ЗА АГЛУТИНАЦИЯ БАЗИРАНИ НА ИЗПОЛЗВАНЕТО НА СПЕЦИФИЧНИ СТАНДАРТНИ СЕРУМИ. 

ОЧАКВА СЕ ДА СЕ ПОЛУЧАТ АКТУАЛНИ ДАННИ ЗА СТЕПЕНТА НА РАЗПРОСТРАНЕНИЕ НА 

АНТИМИКРОБНАТА РЕЗИСТЕНТНОСТ СРЕД ИЗСЛЕДВАНИТЕ ЩАМОВЕ И ГЕОТРАФСКИ РАЙОНИ, В КОИТО СА 

РАЗПОЛОЖЕНИ СЪОТВЕТНИТЕ СВИНЕФЕРМИ. ИЗПОЛЗВАНИ ЩЕ БЪДАТ, КАКТО КОНВЕНЦИОНАЛНИ 

СТАНДАРТИЗИРАНИ МЕТОДИ (ДИСК-ДИФУЗИОНЕН ТЕСТ И МЕТОД НА МИКРОТИТРУВАНЕТО), ТАКА И 

АВТОМАТИЗИРАНАТА СИСТЕМА BD PHOENIXTM M50. В ДОПЪЛНЕНИЕ КЪМ ИНФОРМАЦИЯТА ЗА 

НАЛИЧИЕ НА АНТИМИКРОБНА РЕЗИСТЕНТНОСТ И ГЕНИ, ДЕТЕРМИНИРАЩИ ТАЗИ РЕЗИСТЕНТНОСТ В 

ПОСОЧЕНИТЕ ПО-ГОРЕ ХРАНИТЕЛНИ ПАТОГЕНИ, ИЗОЛИРАНИ ОТ СВИНСКИ ФЕЦЕСИ И ЛАГУНИ, ЩЕ БЪДЕ 

ОПРЕДЕЛЕН И ПОТЕНЦИАЛА НА РЕЗИСТЕНТНИТЕ БАКТЕРИИ ДА ОБРАЗУВАТ БИОФИЛМИ.



          

 

ПОСТИГНАТИ РЕЗУЛТАТИ ПРЕЗ ЕТАП 1 

ПРЕЗ ОТЧЕТНИЯ ЕТАП БЯХА СЪБРАНИ ПРОБИ ОТ ФЕЦЕСИ, ЛАГУНИ, ПОЧВИ И ОТПАДНИ ВОДИ ОТ ДВЕ СВИНЕФЕРМИ В 

ТРИ ЕКСПЕДИЦИИ (ДВЕ ОТ ГР. КОСТИНБРОД ПРЕЗ 2020 Г. И 2021 Г. И ЕДНА ОТ ГР. ВЕЛИКО ТЪРНОВО ПРЕЗ 2021 

Г.). С ИЗПОЛЗВАНЕТО НА МЕЖДУНАРОДНО УТВЪРДЕНИ СТАНДАРТНИ ПРОЦЕДУРИ СА ПОЛУЧЕНИ ИЗОЛАТИ, 

СУСПЕКТНИ ЗА РОДОВЕТЕ SALMONELLA  И YERSINIA, КАКТО И ВИДА ESCHERICHIA COLI. СУСПЕКТНИТЕ ЗА ТРИТЕ ВИДА 

КОЛОНИИ БЯХА ПОДЛОЖЕНИ НА РАЗЛИЧНИ БИОХИМИЧНИ И ИМУНОЛОГИЧНИ ТЕСТОВЕ. ИЗОЛАТИТЕ ОТ РОД 

SALMONELLA  НЕ ПОКАЗАХА ПОЗИТИВЕН РЕЗУЛТАТ ОТ ПРОВЕДЕНАТА РЕАКЦИЯ АГЛУТИНАЦИЯ ЗА VI-АНТИГЕН И 

ПРИНАДЛЕЖНОСТ КЪМ НЯКОЯ ОТ СЕРОГРУПИТЕ A-E.  СЕДЕМ ОТ ИЗОЛАТИТЕ СУСПЕКТНИ ЗА Y.  ENTEROCOLITICA 

ПОКАЗАХА ХАРАКТЕРНИ БИОХИМИЧНИ ОТНАСЯНИЯ – УРЕАЗА (+),  КАТАЛАЗА (+),  ОКСИДАЗА И ФЕНИЛАЛАНИН 

ДЕАМИНАЗА – ОТРИЦАТЕЛНИ, А ДРУГИ ТРИ - ЗА РОД YERSINIA. ПРОВЕДЕНАТА ИДЕНТИФИКАЦИЯ С MALDI-TOF MS  

ПОТВЪРДИ ПРИНАДЛЕЖНОСТТА НА ЧЕТИРИ ЩАМА КЪМ ВИДА Y. ЕNTEROCOLITICA  И НА ТРИ ЩАМА Y. FREDERIKSENII. 

ДИРЕКТНАТА ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА ПАТОГЕННИ ЙЕРСИНИИ В ПРОБИ ОТ ФЕЦЕСИ БЕ ИЗВЪРШЕНА ЧРЕЗ ДИГИТАЛЕН 

КАПКОВ PCR (DDPCR). ЕДНА ОТ ПРОБИТЕ БЕ ПОЛОЖИТЕЛНА ЗА Y. ENTEROCOLITICA  И Y. PSEUDOTUBERCULOSIS,  

КАТО КОЛИЧЕСТВЕНОТО ОПРЕДЕЛЯНЕ НА БРОЯ НА ГЕНОМНИТЕ КОПИЯ ДОКАЗА 9Х104/G,  РЕСПЕКТИВНО 4Х104/G 

ФЕЦЕС. ПОЛОЖИТЕЛНИТЕ ЗА ИНДОЛ ИЗОЛАТИ НА E. COLI  БЯХА БИОХИМИЧНО ОХАРАКТЕРИЗИРАНИ И ПОСЛЕДВАЩО 

ИДЕНТИФИЦИРАНИ С АВТОМАТИЧНАТА СИСТЕМА BD PHOENIXTM M50, А ЧАСТ ОТ ТЯХ СА ИДЕНТИФИЦИРАНИ С 

MALDI-TOF MS. ОТ ВСИЧКИТЕ 65 ИЗОЛАТА СУСПЕКТНИ ЗА E. COLI ОТ ФЕЦЕСИ, ЛАГУНИ, ПОЧВИ И ОТПАДНИ 

ВОДИ, 48 СА ИДЕНТИФИЦИРАНИ С MALDI-TOF MS, А 17 С BD  PHOENIXTM M50.  ЕДИН ОТ ЩАМОВЕТЕ 

ИЗОЛИРАН ОТ ЛАГУНА Е ПРОДУЦИРАЩ КАРБАПЕНЕМАЗА, КОЕТО ПОТВЪРЖДАВА ХИПОТЕЗАТА ЗА ПРИЛАГАНЕТО НА 

АНТИБИОТИЦИ В СВИНЕВЪДСТВОТО И РАЗПРОСТРАНЕНИЕТО НА АНТИМИКРОБНАТА РЕЗИСТЕНТНОСТ В ОКОЛНАТА 

СРЕДА. 

РЕЗУЛТАТИТЕ, ПОЛУЧЕНИ ОТ ИЗСЛЕДВАНЕТО НА ФЕЦЕСИ С BD PHOENIX M50 ДОКАЗВАТ НАЛИЧИЕТО НА ПЕТ ЩАМА 

E. COLI, КОИТО СА РЕЗИСТЕНТНИ КЪМ АМПИЦИЛИН, ЧЕТИРИ КЪМ ТРИМЕТОПРИМ И ДВА КЪМ КОМБИНАЦИЯТА 

МЕЖДУ ТРИМЕТОПРИМ/СУЛФАМЕТОКСАЗОЛ. ДИСК-ДИФУЗИОННИЯТ ТЕСТ ДОКАЗА РЕЗИСТЕНТНОСТ КЪМ 

АМОКСИЦИЛИН, ТЕТРАЦИКЛИН, ХЛОРАМФЕНИКОЛ, ТРИМЕТОПРИМ/СУЛФАМЕТОКСАЗОЛ И ДОКСИЦИКЛИН 

ХИДРОХЛОРИД И НАЛИДИКСОВА КИСЕЛИНА. ПРИ ИЗОЛАТИТЕ ОТ ЛАГУНИ, СЕ ДОКАЗВАТ ШЕСТ ЩАМА РЕЗИСТЕНТНИ 

КЪМ АМПИЦИЛИН, КАТО ЕДИН ОТ ТЯХ СЕ ХАРАКТЕРИЗРА С МНОЖЕСТВЕНА РЕЗИСТЕНТНОСТ (УСТОЙЧИВ НА 

ГЕНТАМИЦИН, АМОКСИЦИЛИН/КЛАВУЛАНОВА КИСЕЛИНА, ЦИПРОФЛОКСАЦИН, КОЛИСТИН, ТРИМЕТОПРИМ И 

ТРИМЕТОПРИМ / СУЛФАМЕТОКСАЗОЛ) (BD  PHOENIXТМ M50).  ПРОУЧВАНИЯТА ВЪРХУ ГЕНИТЕ ЗА АНТИБИОТИЧНА 

РЕЗИСТЕНТНОСТ ПРИ ЩАМОВЕ E. COLI  ИЗОЛИРАНИ ОТ ФЕЦЕСИ КЪМ Β-ЛАКТАМНИ АНТИБИОТИЦИ (BLATEM  И 

BLASHV)  И AMPC  ГЕН ЗА Β-ЛАКТАМАЗА, ДОКАЗВАТ НАЛИЧИЕТО НА ГЕНА AMPC, ОТГОВАРЕН ЗА СИНТЕЗА НА Β-

ЛАКТАМАЗА ПРИ ТРИ ИЗОЛАТА ОТ ПРАСЕТА ЗА УГОЯВАНЕ. ПРИ ЩАМОВЕ E.  COLI  ИЗОЛИРАНИ ОТ ЛАГУНИ Е 

ДОКАЗАНО НАЛИЧИЕТО НА ГЕНИТЕ BLATEM И BLASHV В ЕДИН ИЗОЛАТ, КОЙТО ОСВЕН С МНОЖЕСТВЕНА 

РЕЗИСТЕНТНОСТ СЕ ХАРЕКТЕРИЗИРА И С ОБРАЗУВАНЕТО НА СИЛЕН БИОФИЛМ. НАЛИЧИЕТО НА AMPC ГЕНА ЗА Β-

ЛАКТАМАЗА Е УСТАНОВЕНО В ЧЕТИРИ ИЗОЛАТА. 

СПОСОБНОСТ НА ИЗОЛИРАНИ ЕДИНИЧНИ КОЛОНИИ ОТ ФЕЦЕСИ ДА ФОРМИРАТ БИОФИЛМ СЕ ДОКАЗВА ПРИ ВСИЧКИ 

ИЗСЛЕДВАНИ ЩАМОВЕ E. COLI, ИЗОЛИРАНИ ОТ ФЕЦЕСИ. СИЛНА БИОФИЛМ ОБРАЗУВАЩА АКТИВНОСТ Е 

УСТАНОВЕНА ПРИ ДВА ЩАМА, УМЕРЕНА АКТИВНОСТ СЪЩО ПРИ ДВА ЩАМА И СЛАБА ПРИ ЧЕТИРИ ЩАМА. ПРИ ОСЕМ 

ЩАМА E. COLI ИЗОЛИРАНИ ОТ ЛАГУНИ, СИЛЕН БИОФИЛМ СЕ НАБЛЮДАВА ПРИ ТРИ ЩАМА, УМЕРЕН БИОФИЛМ ПРИ 

ЧЕТИРИ И ЕДИН ЩАМ НЕ ОБРАЗУВА БИОФИЛМ. 

 

 

 



          

 

 

ОЧАКВАНИ РЕЗУЛТАТИ  ПРЕЗ ЕТАП II 

В РЕЗУЛТАТ ОТ ИЗПЪЛНЕНИЕТО НА ПРОЕКТА СЕ ОЧАКВА ДА БЪДАТ ИЗОЛИРАНИ ЩАМОВЕ ОТ 

SALMONELLA SP., E. COLI И Y. ENTEROCOLITICA. ТЕ ЩЕ БЪДАТ ТЪРСЕНИ В СВИНСКИ ФЕЦЕСИ И ЛАГУНИ, 

ОТ ЧЕТИРИ РАЗЛИЧНИ СВИНЕФЕРМИ НА ТЕРИТОРИЯТА НА БЪЛГАРИЯ. ИДЕНТИФИКАЦИЯТА ЩЕ БЪДЕ 

ПРОВЕДЕНА СЪГЛАСНО УТВЪРДЕНИ МЕЖДУНАРОДНИ ISO СТАНДАРТИ. БИОХИМИЧНОТО 

ОХАРАКТЕРИЗИРАНЕ НА ЩАМОВЕТЕ ЩЕ БЪДЕ НАПРАВЕНО С КОНВЕНЦИОНАЛНИ БИОХИМИЧНИ ТЕСТОВЕ, 
А ТЯХНАТА ИДЕНТИФИКАЦИЯ И ВИДОВО ПОТВЪРЖДАВАНЕ ЩЕ БЪДЕ С ИЗПОЛЗВАНЕТО НА API20E ТЕСТ И 

АВТОМАТИЗИРАНАТА СИСТЕМА BD PHOENIX M50. ИЗОЛАТИТЕ С БИОХИМИЧНА ХАРАКТЕРИСТИКА, 

ТИПИЧНА ЗА ТЪРСЕНИТЕ ТРИ ВИДА ЩЕ БЪДАТ ИЗСЛЕДВАНИ И С МОЛЕКУЛЯРНО-БИОЛОГИЧНИ МЕТОДИ 

ЗА ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА 16S RRNA ГЕНА ЧРЕЗ КЛАСИЧЕСКА PCR РЕАКЦИЯ. ДОПЪЛНИТЕЛНО ЩЕ СЕ 

ТЪРСЯТ И СПЕЦИФИЧНИ ЗА ВИДА ГЕНИ НА ВИРУЛЕНТНОСТ АНТИБИОТИЧНА РЕЗИСТЕНТНОСТ С ПРАЙМЕРИ 

И ПРОТОКОЛИ, УТВЪРДЕНИ ВЪВ ВОДЕЩИ МЕЖДУНАРОДНИ ЛАБОРАТОРИИ. ЗА НАДЕЖДНА, БЪРЗА И 

ИКОНОМИЧЕСКИ ЕФЕКТИВНА ВИДОВА ИДЕНТИФИКАЦИЯ ЩЕ БЪДЕ РАЗРАБОТЕН И LAMP (LOOP-
MEDIATED ISOTHERMAL AMPLIFICATION) МЕТОДА.   

В СЪМНИТЕЛНИ СЛУЧАИ ЗА ВИДОВА ПРИНАДЛЕЖНОСТ ЩЕ БЪДЕ ПРОВЕЖДАНО И СЕКВЕНИРАНЕ, КАТО 

ТОЗИ АНАЛИЗ МОЖЕ ДА СЕ ПРИЛОЖИ И ЗА ИЗСЛЕДВАНЕ НАЛИЧИЕТО НА ГЕНИ НА РАЗИСТЕНТНОСТ. 

ПАТОГЕННИЯТ ПОТЕНЦИАЛ НА ИЗОЛАТИТЕ ОТ РОД YERSINIA ЩЕ БЪДЕ ОПРЕДЕЛЕН ЧРЕЗ 

ИДЕНТИФИКАЦИЯ НА СПЕЦИФИЧНИ ГЕНИ НА ВИРУЛЕНТНОСТ КАТО AIL И VIRF, РАЗПОЛОЖЕНИ В 

ХРОМОЗОМНАТА ДНК ИЛИ ПЛАЗМИДА НА ВИРУЛЕНТНОСТТА (PYV). ОТ ИЗОЛИРАНИТЕ ЩАМОВЕ ОТ РОД 

SALMONELLA ЩЕ БЪДЕ ИЗОЛИРАНА ХРОМОЗОМНА ДНК, А ВПОСЛЕДСТВИЕ В ПРОБИТЕ ЩЕ БЪДАТ 

ТЪРСЕНИ ГЕНИ, ОТГОВОРНИ ЗА СИНТЕЗА НА ЕНТЕРОТОКСИН (STN) И НА БЕЛТЪЦИ ОТГОВОРНИ ЗА 

ИНВАЗИВНИЯ ПОТЕНЦИАЛ (INVA) НА БАКТЕРИИТЕ. В ИЗОЛАТИТЕ ОТ ВИДА E. COLI ЩЕ БЪДАТ ТЪРСЕНИ 

ГЕНИ, ДОКАЗВАЩИ НАЛИЧИЕТО НА ETEC (STA, STB), EPEC (EAE) ИЛИ STEC/VTEC (STX1, STX2).  

ПАРАЛЕЛНО С ТОВА ЩЕ БЪДЕ ПРОВЕДЕНО СЕРОТИПИРАНЕ НА ИЗОЛАТИТЕ С КЛАСИЧЕСКИ МЕТОДИ ЗА 

АГЛУТИНАЦИЯ БАЗИРАНИ НА ИЗПОЛЗВАНЕТО НА СПЕЦИФИЧНИ СТАНДАРТНИ СЕРУМИ.   

ОЧАКВА СЕ ДА СЕ ПОЛУЧАТ АКТУАЛНИ ДАННИ ЗА СТЕПЕНТА НА РАЗПРОСТРАНЕНИЕ НА 

АНТИМИКРОБНАТА РЕЗИСТЕНТНОСТ СРЕД ИЗСЛЕДВАНИТЕ ЩАМОВЕ И ГЕОТРАФСКИ РАЙОНИ, В КОИТО СА 

РАЗПОЛОЖЕНИ СЪОТВЕТНИТЕ СВИНЕФЕРМИ. ИЗПОЛЗВАНИ ЩЕ БЪДАТ, КАКТО КОНВЕНЦИОНАЛНИ 

СТАНДАРТИЗИРАНИ МЕТОДИ (ДИСК-ДИФУЗИОНЕН ТЕСТ И МЕТОД НА МИКРОТИТРУВАНЕТО), ТАКА И 

АВТОМАТИЗИРАНАТА СИСТЕМА BD PHOENIXTM M50. В ДОПЪЛНЕНИЕ КЪМ ИНФОРМАЦИЯТА ЗА 

НАЛИЧИЕ НА АНТИМИКРОБНА РЕЗИСТЕНТНОСТ И ГЕНИ, ДЕТЕРМИНИРАЩИ ТАЗИ РЕЗИСТЕНТНОСТ В 

ПОСОЧЕНИТЕ ПО-ГОРЕ ХРАНИТЕЛНИ ПАТОГЕНИ, ИЗОЛИРАНИ ОТ СВИНСКИ ФЕЦЕСИ И ЛАГУНИ, ЩЕ БЪДЕ 

ОПРЕДЕЛЕН И ПОТЕНЦИАЛА НА РЕЗИСТЕНТНИТЕ БАКТЕРИИ ДА ОБРАЗУВАТ БИОФИЛМИ. 

 

 

 



          

 

 

ПОСТИГНАТИ РЕЗУЛТАТИ ПРЕЗ ЕТАП II 

ПРЕЗ ОТЧЕТНИЯ ЕТАП БЯХА СЪБРАНИ ПРОБИ ОТ ФЕЦЕСИ, ЛАГУНИ, ПОЧВИ И ОТПАДНИ ВОДИ ОТ 

СВИНЕФЕРМА КРАЙ ГР. КАРНОБАТ И ПОЧВИ ОТ СВИНЕФЕРМА КРАЙ ГР. КОСТИНБРОД (ТРЕТА 

ЕКСПЕДИЦИЯ).  ПРОДЪЛЖИ РАБОТАТА С ПОЛУЧЕНИТЕ ИЗОЛАТИ ОТ ЕТАП 1 ОТ ГР. ВЕЛИКО ТЪРНОВО И 

ГР. КОСТИНБРОД (ВТОРА ЕКСПЕДИЦИЯ). С ИЗПОЛЗВАНЕТО НА МЕЖДУНАРОДНО УТВЪРДЕНИ 

СТАНДАРТНИ ПРОЦЕДУРИ СА ПОЛУЧЕНИ ИЗОЛАТИ, СУСПЕКТНИ ЗА РОДОВЕТЕ SALMONELLA И YERSINIA, 

КАКТО И ВИДА ESCHERICHIA COLI. СУСПЕКТНИТЕ ЗА ТРИТЕ ВИДА КОЛОНИИ БЯХА ПОДЛОЖЕНИ НА 

СПЕКТРОФОТОМЕТРИЧНО ОПРЕДЕЛЯНЕ С MALDI-TOF MS. УСТАНОВИХА СЕ 3 КОЛОНИИ, 

ПОДОЗРИТЕЛНИ ЗА SALMONELLA SP. (ОТ МНОГО СУХА ПРОБА ОТ ТРАКТОР, С КОЙТО СЕ ПРЕНАСЯ 

МАТЕРИАЛЪТ ОТ СЕПАРАТОРА ДО ОКОЛНОТО ПОЛЕ КРАЙ СВИНЕФЕРМАТА В ГР. КАРНОБАТ) И ОБЩО 34 

КОЛОНИИ, СУСПЕКТНИ ЗА ESCHERICHIA COLI (9 БР. – ВЪВ ФЕЦЕСИ, ГР. ВЕЛИКО ТЪРНОВО И 9 БР. – ВЪВ 

ФЕЦЕСИ, 4 БР. – В ЛАГУНИ, 3 БР. – В ПОЧВИ И 9 БР. – В ОТПАДНИ ВОДИ ОТ СВИНЕФЕРМА В ГР. 

КАРНОБАТ). БЕШЕ НАПРАВЕНА ПВР, ВКЛЮЧИТЕЛНО И НА ПРОБИ ОТ ЕТАП 1, БИОХИМИЧНО 

ОПРЕДЕЛЕНИ КАТО ПРИНАДЛЕЖАЩИ КЪМ ВИДОВЕ Y. ЕNTEROCOLITICA  (AIL  ГЕН) И E. COLI  (UIDA И YCCT 

ГЕНИ). ДОКАЗА СЕ ВИДОВАТА ПРИНАДЛЕЖНОСТ НА 6 ИЗОЛАТА ЗА Y. ЕNTEROCOLITICA (3 БР. – В ЛАГУНИ 

И 3 БР. – В ОТПАДНИ ВОДИ) И 3 ИЗОЛАТА ЗА SALMONELLA SP. (ESR3 ГЕН И ОПЕРОН ЗА 

ТРАНСПОРТИРАНЕ НА ХИСТИДИН) В ОТПАДНИ ВОДИ ОТ СВИНЕФЕРМА В ГР. КОСТИНБРОД. БЕШЕ 

ИЗСЛЕДВАНА АДХЕРЕНТНАТА СПОСОБНОСТ НА ВСИЧКИ ДОКАЗАНИ E. COLI, КАКТО И ТЯХНАТА 

АНТИБИОТИЧНА ЧУВСТВИТЕЛНОСТ И НАЛИЧИЕ НА ГЕНИ НА АНТИБИОТИЧНА РЕЗИСТЕНТНОСТ (ГАР). 

УСТАНОВИХА СЕ 2 КОЛОНИИ ОТ ФЕЦЕСИ ОТ СВИНЕФЕРМА В ГР. КАРНОБАТ, КОИТО ОБРАЗУВАХА ЗДРАВ 

БИОФИЛМ И ПОКАЗАХА МУЛТИРЕЗИСТЕНТНОСТ КЪМ ТЕТРАЦИКЛИНИ, ПЕНИЦИЛИНИ, МАКРОЛИДИ 

(ЕРИТРОМИЦИН) И ХЛОРАМФЕНИКОЛ. ТЕ БЯХА ПОЛОЖИТЕЛНИ ЗА НОСИТЕЛСТВО НА ГАР (BLATEM И НА 

AMPC КЪМ Β-ЛАКТАМНИ АНТИБИОТИЦИ). БЕШЕ РАЗРАБОТЕН LAMP ПРОТОКОЛ ЗА ОПТИМИЗИРАНЕ 

ЧУВСТВИТЕЛНОСТТА НА РЕАКЦИЯТА ПРИ ТЪРСЕНЕ НА Y. ЕNTEROCOLITICA ВЪВ ФЕЦЕС. ОТ ЛАГУНИТЕ ОТ 

ГР. КАРНОБАТ БЯХА ИЗОЛИРАНИ 3 ЩАМА E. COLI, ОБРАЗУВАЩИ ЗДРАВ БИОФИЛМ, РЕЗИСТЕНТНИ КЪМ 

СТРЕПТОМИЦИН, ХЛОРАМФЕНИКОЛ И ЕДИН ОТ ТЯХ – КЪМ ИЗСЛЕДВАНИТЕ ТЕТРАЦИКЛИНИ. ОТ ПОЧВИТЕ 

В СВИНЕФЕРМА В ГР. ВЕЛИКО ТЪРНОВО БЯХА ИЗОЛИРАНИ 2 ЩАМА, КОИТО ОБРАЗУВАХА ЗДРАВ 

БИОФИЛМ И СЕ ОКАЗАХА ЧУВСТВИТЕЛНИ КЪМ ВСИЧКИ ПРИЛАГАНИ АНТИБИОТИЦИ. ДОКАЗАНО БЕШЕ, ЧЕ 

ПОЧВЕНИТЕ ПРОБИ ОТ СЪЩАТА СВИНЕФЕРМА СЪДЪРЖАТ НАЙ-ВИСОКИ КОЛИЧЕСТВА ОСТАТЪЦИ ОТ 8 БР. 

АНТИБИОТИЦИ (ЦИПРОФЛОКСАЦИН, ЕНРОФЛОКСАЦИН, ФЛУМЕКВИН, СУЛФАМЕТАЗИН, 

ОКСИТЕТРАЦИКЛИН, ЛИНКОМИЦИН, ТИАМУЛИН И ТИЛОЗИН), СЛЕДВАНИ ОТ ГР. КОСТИНБРОД (НИСКИ 

КОНЦЕНТРАЦИИ НА ОКСИТЕТРАЦИКЛИН И ФЛУМЕКВИН) И ГР. КАРНОБАТ (НЕ СА ОТКРИТИ 

АНТИБИОТИЧНИ ОСТАТЪЦИ). ОТ ОТПАДНИТЕ ВОДИ ОТ СВИНЕФЕРМА В ГР. КОСТИНБРОД БЯХА 

ДОКАЗАНИ 4 ЩАМА, КОИТО ПОКАЗАХА СИЛНА АДХЕРИРАЩА СПОСОБНОСТ И МУЛТИРЕЗИСТЕНТНОСТ 

КЪМ ТЕТРАЦИКЛИНИ, ФЛУОРОХИНОЛОНИ, ПЕНИЦИЛИНИ, АМИНОГЛИКОЗИДИ (СТРЕПТОМИЦИН) И 

ТРИМЕТОПРИМ/СУЛФАМЕТОКСАЗОЛ, КАКТО И НАЛИЧИЕ НА ГАР (BLATEM И AMPC). ОТ СВЕЖАТА 

ТВЪРДА ФРАКЦИЯ ОТ СЕПАРАТОРА В СВИНЕФЕРМАТА В ГР. КАРНОБАТ, 3 ИЗОЛАТА ОБРАЗУВАХА ЗДРАВ 

БИОФИЛМ И СЕ ОПРЕДЕЛИХА КАТО РЕЗИСТЕНТНИ КЪМ ТЕТРАЦИКЛИНИ, ПЕНИЦИЛИНИ И 

ХЛОРАМФЕНИКОЛ. ТЕ БЯХА ПОЛОЖИТЕЛНИ ЗА ТЪРСЕНИЯ AMPC ГЕН И ОТРИЦАТЕЛНИ ЗА BLATEM ГЕН. 

ДОПЪЛНИТЕЛНО, БЕШЕ ИЗВЪРШЕНА ОПТИМИЗАЦИЯ НА ПРОТОКОЛА ЗА DDPCR С ДНК, ИЗОЛИРАНА ОТ 

ИЗКУСТВЕНО КОНТАМИНИРАНИ ПРОБИ С Y. ЕNTEROCOLITICA С ЦЕЛ КОЛИЧЕСТВЕНО ОПРЕДЕЛЯНЕ НА 

БРОЯ БАКТЕРИАЛНИ ГЕНОМНИ КОПИЯ В ОТПАДНИ ВОДИ. 



          

 

 

ФИГУРА 3. МЕСТОПОЛОЖЕНИЕ НА ИЗСЛЕДВАНИТЕ ФЕРМИ ПО ПРОЕКТА 

СЪБИРАНЕ НА ПРОБИ  

1) ГР. КОСТИНБРОД  

 2020 Г.  -  F1 И F2  ОТ СВИНСКИ ФЕЦЕС НА СВИНЕ ЗА УГОЯВАНЕ И F3  ОТ ФЕЦЕС НА СВИНЕ МАЙКИ И 

ПОДРАСТВАЩИ; ПРОБИ L1  – L3 ОТ ЛАГУНИ БЯХА ВЗЕТИ ОТ ПЕРСОНАЛА НА СВИНЕФЕРМАТА, ТЪЙ КАТО 

БЯХА ВЪВЕДЕНИ ПРОТИВОЕПИДЕМИЧНИ ОГРАНИЧИТЕЛНИ МЕРКИ ЗАРАДИ COVID-19  

 2021 Г. - F1 ОТ ФЕЦЕС НА ПОДРАСТВАЩИ, F2 ОТ ФЕЦЕС НА СВИНЕ МАЙКИ, F3 ОТ ФЕЦЕС НА СВИНЕ ЗА 

УГОЯВАНЕ, L1  НА 10  CM ДЪЛБОЧИНА ОТ ЛАГУНА, L2 НА 50  CM ДЪЛБОЧИНА ОТ ЛАГУНА И L3 CM НА 70 S2  

– ПОЧВА НА ОКОЛО 1  M ДО ЛАГУНАТА И ОКОЛО 20  CM ДЪЛБОЧИНА, S3 –  ПОЧВА НА ОКОЛО 4  M ДО 

ЛАГУНАТА И ОКОЛО 25 CM ДЪЛБОЧИНА, S4 – ПОЧВА ОТ ПОВЪРХНОСТНИЯ СЛОЙ НА НАТОРЕНА НИВА И S5 

ПОЧВА ОТ ОКОЛО 15 CM ДЪЛБОЧИНА НА НАТОРЕНА НИВА; W1 –  ОТПАДНИ ВОДИ ОТ СВИНЕ ЗА УГОЯВАНЕ 

НА 5 CM ДЪЛБОЧИНА, W2  –  ОТПАДНИ ВОДИ ОТ СВИНЕ ЗА УГОЯВАНЕ НА 25  CM ДЪЛБОЧИНА, W3  –  

ОТПАДНИ ВОДИ ОТ СВИНЕ ЗА УГОЯВАНЕ НА 40 CM ДЪЛБОЧИНА; L1 НА 10 CM ДЪЛБОЧИНА ОТ ЛАГУНА, L2 

НА 50 CM ДЪЛБОЧИНА ОТ ЛАГУНА И L3 CM НА 70 CM ДЪЛБОЧИНА ОТ ЛАГУНА 

 2022 Г. - S1 – НА 10 СМ ОТ ПОВЪРХНОСТТА НА ПОЧВА НА НИВА 1, S2 – НА 30 СМ ОТ ПОВЪРХНОСТТА НА 

ПОЧВА НА НИВА 1 И S3 – НА 50  СМ ОТ ПОВЪРХНОСТА НА ПОЧВА НА НИВА 1, S4  –НА 10 СМ ОТ 

ПОВЪРХНОСТТА НА ПОЧВА НА НИВА 2, S5 – НА 30 СМ ОТ ПОВЪРХНОСТТА НА ПОЧВА НА НИВА 2, S6 – НА 

50 СМ ОТ ПОВЪРХНОСТТА НА ПОЧВА НА НИВА 2, S7 – НА 10 СМ ОТ ПОВЪРХНОСТТА НА ПОЧВА НА НИВА 3, 

S8 – НА 30 СМ ОТ ПОВЪРХНОСТТА НА ПОЧВА НА НИВА 3, S9 – НА 50 СМ ОТ ПОВЪРХНОСТТА НА ПОЧВА НА 

НИВА 3. 

 ГР. ВЕЛИКО ТЪРНОВО 2021 Г.  –  F1 ОТ ФЕЦЕС НА БРЕМЕННИ СВИНЕ, F2  ОТ ФЕЦЕС НА СВИНЕ МАЙКИ, F3  

ОТ ФЕЦЕС НА СВИНЕ ЗА УГОЯВАНЕ И F4 ОТ ПОДРАСТВАЩИ ПРАСЕТА; L1 НА 1  M ДЪЛБОЧИНА ОТ ЛАГУНА; 

S1 – S3 – ТРИ УЧАСТЪКА НА 25 CM ДЪЛБОЧИНА ОТ ПОЧВАТА НА ТОРЕНА НИВА С ДОМАТИ; W1 –  

ОТПАДНИ ВОДИ ОТ СВИНЕ ЗА УГОЯВАНЕ, W2 – ОТПАДНИ ВОДИ ОТ ПОДРАСТВАЩИ ПРАСЕТА, W3 –  

ОТПАДНИ ВОДИ ОТ СВИНЕ МАЙКИ И W4 – ОТПАДНИ ВОДИ ОТ БРЕМЕННИ СВИНЕ; L1  –  НА 1 М 

Карта на свинефермите, изследвани в проекта 



          

 

ДЪЛБОЧИНА НА ЛАГУНАТА; S1 – S3 – ПОЧВА НА 25 CM ДЪЛБОЧИНА ОТ СЕЛСКОСТОПАНСКИ НИВИ (С 

ДОМАТИ) В ГРАНИЦИТЕ (ОКОЛНОСТТА) НА ФЕРМАТА 

2) С. КРУМОВО ГРАДИЩЕ, ОБЛ. БУРГАС 2022  Г. - F1 И F2 - ОТ СВИНЕ МАЙКИ В ПРОЦЕС НА ЛАКТАЦИЯ, F3 И 

F4 - ОТ БОЗАЕЩИ ПРАСЕНЦА, F5 И F6  –  ОТ МЛАДИ ПОДРАСТВАЩИ ПРАСЕТА; L1 – ОТ ПОВЪРХНОСТНИЯ 

СЛОЙ НА 5 СМ ДЪЛБОЧИНА НА ЛАГУНАТА, L2 – НА 25 СМ ДЪЛБОЧИНА НА ЛАГУНАТА; S1 –ПОЧВА НА 10 

СМ ОТ ПОВЪРХНОСТТА НА ПОЛЕ 1, S2 - ПОЧВА НА 10 СМ ОТ ПОВЪРХНОСТТА НА ПОЛЕ 2, S3 - ПОЧВА НА 

30 СМ ОТ ПОВЪРХНОСТТА НА ПОЛЕ 2, S4 - ПОЧВА НА 50 СМ ОТ ПОВЪРХНОСТТА НА ПОЛЕ 2, S5 - ПОЧВА 

НА 10 СМ ОТ ПОВЪРХНОСТТА НА ПОЛЕ 3, S6 - ПОЧВА НА 30 СМ ОТ ПОВЪРХНОСТТА НА ПОЛЕ 3 И S7 -  

ПОЧВА НА 50 СМ ОТ ПОВЪРХНОСТТА НА ПОЛЕ 3. 



          

 

ЗНАЧИМИ  РЕЗУЛТАТИ  ПО  ПРОЕКТА 

ИЗОЛИРАНЕ НА SALMONELLA SP.  

УСПЕШНО БЯХА ИЗОЛИРАНИ И ДОКАЗАНИ ЧЕТИРИ КОЛОНИИ ОТ ОТПАДНИ ВОДИ НА СВИНЕФЕРМА КРАЙ 

ГР. КАРНОБАТ, ПРИНАДЛЕЖАЩИ КЪМ SALMONELLA SP.  

 

 

 

 

ФИГУРА 4. СХЕМА НА ИЗОЛИРАНЕ И ДОКАЗВАНЕ НА SALMONELLA SP. 

ПРАЙМЕР ПОСЛЕДОВАТЕЛНОСТ ЛИТЕРАТУРА ПРАЙМЕР ПОСЛЕДОВАТЕЛНОСТ ЛИТЕРАТУРА 

ОПЕРОН ЗА 

ХИСТИДИН F 

5'-ACTGGCGTTATCC  

CTTTCTC TGGTG-3' (COHEN ET 

AL., 1993) 

ESR3 F 
5'-CAAAAGCGACA 

AATAATCTG-3' (LUZÓN AND 

CRISTABEL, 2021) ОПЕРОН ЗА 

ХИСТИДИН  R 

5'-ATGTTGTCCTGCCCC  

TGGTAAGAGA-3' 
ESR3 R 

5'-TTTCTCCGCCTG 

TTTTCGTT-3' 

ТАБЛИЦА 1. ИЗПОЛЗВАНИ ПРАЙМЕРИ И ТЕХНИТЕ СЕКВЕНЦИИ 

ИДЕНТИФИКАЦИЯ С MALDI-TOF MS 

ЕКСПЕДИЦИЯ ИЗОЛАТ ИДЕНТИФИКАЦИЯ ТОЧКИ 

ГР. КАРНОБАТ 

WSDKB2 (MKTTN) SALMONELLA SP. 2.35 

WSDKB1 (RVS) SALMONELLA SP. 2.37 

WSDKB2 (RVS) SALMONELLA SP. 2.32 

ISO 6579-1:2017  

ISO 6579-1:2017  

ISO 6579-1:2017  

НАЛИЧИЕ НА ОПЕРОН ЗА ТРАНСПОРТИРАНЕ НА 

ХИСТИДИН 

НАЛИЧИЕ НА SEN2420 ПРОТЕИН С ESR3 ГЕН  

16S ПВР 



          

 

ИЗОЛИРАНЕ НА YERSINIA ENTEROCOLITICA SP. И YERSINIA PSEUDOTUBERCULOSIS 

ДИГИТАЛНА КАПКОВА ПВР (DDPCR) 

ТОЗИ ПОДХОД БЕ ИЗПОЛЗВАН ЗА ИДЕНТИФИКАЦИЯ И КОЛИЧЕСТВЕНО ОПРЕДЕЛЯНЕ НА Y. 

ENTEROCOLITICA И Y. PSEUDOTUBRCULOSIS  В ДНК, ДИРЕКТНО ИЗОЛИРАНА ОТ ФЕЦЕСИ ПО ПРОТОКОЛ, 

РАЗРАБОТЕН В ЛАБОРАТОРИЯ ПО ЦИТОТОКСИЧНОСТ И СИГНАЛНА ТРАНСДУКЦИЯ. 

              Y. PSEUDOTUBERCULOSIS  (CO+)                    

  

Y. ENTEROCOLITICA (CO+) 

 

ПРОБА НА ФЕЦЕС (F3), ИЗОЛИРАН ОТ СВИНЕФЕРМА В ГР. КОСТИНБРОД 

 

КОНЦЕНТРAЦИЯ НА ДНК КОНТРОЛИТЕ В 

РЕАКЦИЯ: 1) 2Х105; 2) 5Х104; 3) 5Х103 

КОНЦЕНТРЦИЯ НА ДНК: 1) 1.5Х105; 2) 

1.2Х103; 3) 1.2Х101 

КОНЦЕНТРЦИЯ НА ДНК: 1) Y. PSEUDOTUBERCULOSIS  

– 5.9X102; 2) Y. ENTEROCOLITICA – 1.2Х103 



          

 

ПРИМКОВО-МЕДИИРАНA ИЗОТЕРМАЛНА АМПЛИФИКАЦИЯ (LAMP) – РАЗРАБОТВАНЕ НА ПРОТОКОЛ 

ПРАЙМЕР ПОСЛЕДОВАТЕЛНОСТ 
ЛИТЕРА-

ТУРА 

FIP 
5’-CGCAACCTTATCTTGCCAA  

TCATCAGACAAACCTGCCA-3’ 

(LI ET 

AL., 

2010) 

BIP 
5’-CACCAAACCTTTTCATCTTA  

TGCGAGGCCGATATTGC-3’ 

F3 5’-TTTACCGGGCGAGGATGG  C-3’ 

B3 
5’-TGCGAGAGAGATCAATTTGA  

AAT-3’ 

LF 5’-TCGCAGTGAGCACCAG-3’ 

LB 5’-AGCGCGAATTCAGGCATT-3’ 

ТАБЛИЦА 2. ИЗПОЛЗВАНИ ПРАЙМЕРИ И ТЕХНИТЕ СЕКВЕНЦИИ 

 

  

ЛЕГЕНДА: A - ВИЗУАЛИЗАЦИЯ НА ПРОДУКТИТЕ ПОСРЕДСТВОМ БАГРИЛО HNB; Б - ВИЗУАЛИЗАЦИЯ НА 

ПРОДУКТИТЕ ОТ РЕАКЦИЯТА ЧРЕЗ АГАЗОРНА ГЕЛ ЕЛЕКТРОФОРЕЗА. M = ДНК МАРКЕР 100 BD; (-) = 

ОТРИЦАТЕЛНА КОНТРОЛА БЕЗ ДНК; (-)’ = ВТОРА ОТРИЦАТЕЛНА КОНТРОЛА С ВОДА ДОБАВЕНА НА 

ПЛОТА СЛЕД НАКАПВАНЕ НА ДНК); Y. ENTEROCOLITICA IP864 В РАЗЛИЧНИ КОНЦЕНТРАЦИИ (105, 104, 

103, 102, 101 И 100 КОПИЯ) НА ДНК. 

ФИГУРА 5. ЧУВСТВИТЕЛНОСТ НА LAMP РЕАКЦИЯТА. 

ИЗПОЛЗВАН Е КИТ BLUE-LAMP (EURX, 

ПОЛША). ЗА ОПРЕДЕЛЯНЕ НА 

ЧУВСТВИТЕЛНОСТТА НА LAMP РЕАКЦИЯТА 

БЕШЕ ИЗПОЛЗВАНА ДНК,  ИЗОЛИРАНА ОТ 

ЩАМ Y. ENTEROCOLITICA БИО/СЕРОТИП 

4/O:3 (IP8944) И ПРИГОТВЕНИТЕ СЕРИЙНИ 

РАЗРЕЖДАНИЯ. РЕЗУЛТАТИТЕ БЯХА 

ОТЧИТАНИ ЧРЕЗ ЕЛЕКТРОФОРЕЗА В 

АГАРОЗЕН ГЕЛ И ВИЗУАЛНО ЧРЕЗ 

БАГРИЛОТО ХИДРОКСИНАФТОЛОВО СИНЬО 

(ФИГУРА 5 А И Б). И ДВАТА МЕТОДА ЗА 

ОТЧИТАНЕ НА LAMP ПРОДУКТИТЕ БЯХА С 

ЕДНАКВА ЧУВСТВИТЕЛНОСТ ЗА ДОКАЗВАНЕ 

НА PHOP ГЕНА НА ПАТОГЕННА Y. 

ENTEROCOLITICA. 



          

 

 

 

ИЗОЛИРАНЕ НА YERSINIA ENTEROCOLITICA 

 

 

 

 

 

ИДЕНТИФИКАЦИЯ С MALDI-TOF MS 

ЕКСПЕДИЦИЯ ИЗОЛАТ ИДЕНТИФИКАЦИЯ ТОЧКИ 

КОСТИНБРОД 

2021 

YLK1.1 YERSINIA ENTEROCOLITICA 2.45 

YLK1.2 YERSINIA ENTEROCOLITICA 2.35 

YLK3.1 YERSINIA ENTEROCOLITICA 2.38 

ПРАЙМЕР ПОСЛЕДОВАТЕЛНОСТ ЛИТЕРАТУРА 

AILF-REAL 10A 5’-ATGATAACTGGGG 

AGTAATAGGTTCG-3’ 

(LAMBERTZ 

ET AL., 

2008) 
AILR-REAL 9A 5’-CCCAGTAATCCAT  

AAAGGCTAACATAT-3’ 

16S ПВР 

ФИГУРА 6. СХЕМА НА ИЗОЛИРАНЕ И 

ДОКАЗВАНЕ НА Y. ENTEROCOLITICA 

 

ТАБЛИЦА 3. ИЗПОЛЗВАНИ ПРАЙМЕРИ И ТЕХНИТЕ 

СЕКВЕНЦИИ 



          

 

ИЗОЛИРАНЕ НА E. COLI 

ИЗОЛИРАНИ И ДОКАЗАНИ ЗА ПРИНАДЛЕЖАЩИ КЪМ ВИД E. COLI  СА ОБЩО 33 КОЛОНИИ ОТ ФЕЦЕСИ (ГР. 

КОСТИНБРОД – 9 БР., ГР. ВЕЛИКО ТЪРНОВО – 15 БР. И ГР. КАРНОБАТ – 9 БР.), 24 КОЛОНИИ ОТ 

ЛАГУНИ (ГР. КОСТИНБРОД – 14 БР., ГР. ВЕЛИКО ТЪРНОВО – 6 БР. И ГР. КАРНОБАТ – 4 БР.), 9 

КОЛОНИИ ОТ ПОЧВИ (ГР. КОСТИНБРОД – 1 БР., ГР. ВЕЛИКО ТЪРНОВО – 4 БР. И ГР. КАРНОБАТ – 4 БР.)И 

30 КОЛОНИИ ОТ ОТПАДНИ ВОДИ (ГР. КОСТИНБРОД – 5 БР., ГР. ВЕЛИКО ТЪРНОВО – 16 БР. И ГР. 

КАРНОБАТ – 9 БР.). ЗА ЦЕЛТА СА ИЗПОЛЗВАНИ МИКРОБИОЛОГИЧНИ ПОДХОДИ (ISO 16654:2001/AMD 

1:2017 И ISO 9308-1). НЯКОИ ОТ ИЗОЛАТИТЕ БЯХА БИОХИМИЧНО ОХАРАКТЕРИЗИРАНИ С 

АВТОМАТИЗИРАНАТА СИСТЕМА BD PHOENIX M50, ДОКАТО ДРУГИ БЯХА СПЕКТРОФОТОМЕТРИЧНО 

ОПРЕДЕЛЕНИ С MALDI-TOF MS, КАТО НАКРАЯ ВСИЧКИ КОЛОНИИ БЯХА ДОКАЗАНИ ЗА ВИД E. COLI С 

16S ПВР (DIMITROVA ET AL., 2021; KALEVA ET AL., 2023). 

НА СХЕМАТА СА ПРЕДСТАВЕНИ САМО E. COLI ИЗОЛАТИТЕ, ОБРАЗУВАЩИ ЗДРАВ БИОФИЛМ, 

ДОКАЗАТЕЛСТВО ЗА ТЯХНАТА ВИДОВА ПРИНАДЛЕЖНОСТ, АНТИБИОТИЧНА РЕЗИСТЕНТНОСТ И ГЕННА 

ЕКСПРЕСИЯ. ОСТАНАЛИТЕ РЕЗУЛТАТИ СА ПРЕДСТАВЕНИ В 2 ПУБЛИКАЦИИ ПО ПРОЕКТА (DIMITROVA ET 

AL., 2021; KALEVA ET AL., 2023).  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

ПРАЙМЕР  ПОСЛЕДОВАТЕЛНОСТ  ЛИТЕРАТУРА  

16S RRNA  F 5'-AGAGTTTGATCC  TGGCTCAG-3' 
  {MAGRAY,  

2011  #1} 
16SRRNA R 5'-CTTGTGCGGGCC  CCCGTCAATTC-3’ 

UIDA F 5’-AAAACGGCAAGA  AAAAGCAG-3’ {BEJ,  1991  

#32} 
UIDA R 5’-ACGCGTGGTTAC  AGTCTTGCG-3’ 

YCCT  F 5’-GCATCGTGACCACCTTGA-3’ {CLIFFORD,  

2012  #31} 
YCCT  R 5’-CAGCGTGGTGGCAAAA-3’ 
  

16S ПВР 

ТЕСТ ЗА БИОФИЛМ ОБРАЗУВАНЕ 

(STEPANOVIĆ ET AL., 2000) 

ТАБЛИЦА 4. ИЗПОЛЗВАНИ ПРАЙМЕРИ И ТЕХНИТЕ СЕКВЕНЦИИ 



          

 

 

КЛАС 
АНТИБИОТИК / 

ИЗОЛАТ 
FK 
1.2 

FK 
2.3 

LK 

1.3 
LK 

2.4 
LK 

3.3 
F3KB 
2.1 

F3KB 
2.2 

LKB 
1.1 

LKB 
1.2 

LKB

2.1 
SVT 
3.2 

SVT 
3.4 

E. COLI 

O:157 

E. 

COLI 

ATCC 

35218 

ТЕТРАЦИКЛИНИ 

ТЕТРАЦИКЛИН R I R R R R R S* S R S I R S 

ДОКСИЦИКЛИН 

ХИДРОХЛОРИД 
R R R R S R R S I R S S S S 

МАКРОЛИДИ ЕРИТРОМИЦИН S S I S S R R I S I I I S S 

ФЛУОРОХИНОЛО

НИ 

НАЛИДИКСОВА 

КИСЕЛИНА 
S S R S S S S S S S S S S R 

ПЕФЛОКСАЦИН S S R S S S S S S S S S S S 

ПЕНИЦИЛИНИ 

АМПИЦИЛИН R R R R R R R S S S S S S R 

АМОКСИЦИЛИН S R R R R R R S S S S S N.M. R 

АМОКСИЦИЛИН/КЛ

АВУЛА-НОВА 

КИСЕЛИНА 
S S S S S R R S S S S S S S 

АМИНОГЛИКОЗИ

ДИ 
СТРЕПТОМИЦИН S S I S S S I I R R S S S R 

ДРУГИ АГЕНТИ 

ХЛОРАМФЕНИКОЛ R R S R R R R R R R S S R R 

ТРИМЕТОПРИМ / 

СУЛФАМЕТОКСАЗО

Л 
R S R S S S S S S S S S S S 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

ТЕСТ ЗА АНТИБИОТИЧНА РЕЗИСТЕНТНОСТ 

ЕКСПРЕСИЯ НА ГЕНИ НА РЕЗИСТЕНТНОСТ КЪМ 

АНТИБИОТИЦИ ОТ ГРУПАТА НА ПЕНИЦИЛИНИТЕ  

ТАБЛИЦА 5. АНТИБИОТИКОГРАМА НА E. COLI ИЗОЛАТИ 

ФИГУРА 7. ПОДХОД НА ДОКАЗВАНЕ И УСТАНОВЯВАНЕ БИОФИЛМ-ОБРАЗУВАЩИЯ  ПОТЕНЦИАЛ, 

АНТИБИОТИЧНА РЕЗИСТЕНВТНОСТ И ЕКСПРЕСИЯ НА ГЕНИ НА АНТИБИОТИЧНА РЕЗИСТЕНТНОСТ НА E. 

COLI ИЗОЛАТИ 



          

 

НАЛИЧИЕ НА АНТИБИОТИЧНИ ОСТАТЪЦИ В ПОЧВИ  

№ ПРОБА ДАТА ГРАД ДЪЛБОЧИНА НА 

ВЗИМАНЕ НА 

ПРОБАТА 

АНТИБИОТИК/ХИМИОТЕРАПЕВТИК 

1 S1VT 09.08.2021 ВЕЛИКО 

ТЪРНОВО 

25 СМ CIPROFLOXACIN – 46 µG/KG 

ENROFLOXACIN – 147 µG/KG 

FLUMEQUINE – 2.9 µG/KG 

SULFAMETHAZINE – 0.15 µG/KG 

OXYTETRACYCLINE – 3 µG/KG 

LINCOMYCIN – 0.25 µG/KG 

TIAMULIN – 0.47 µG/KG 

TYLOSIN – 36.9 µG/KG 

2 S2VT 09.08.2021 ВЕЛИКО 

ТЪРНОВО 

25 СМ CIPROFLOXACIN – 11.8 µG/KG 

ENROFLOXACIN – 53.1 µG/KG 

FLUMEQUINE – 2.5 µG/KG 

SULFADOXINE – 0.19 µG/KG 

OXYTETRACYCLINE – 3.4 µG/KG 

TYLOSIN – 17.1 µG/KG 

3 S3VT 09.08.2021 ВЕЛИКО 

ТЪРНОВО 

25 СМ CIPROFLOXACIN – 13.9 µG/KG 

ENROFLOXACIN – 89.8 µG/KG 

FLUMEQUINE – 2.2 µG/KG 

SULFADOXINE – 0.12 µG/KG 

OXYTETRACYCLINE – 3.4 µG/KG 

TIAMULIN – 0.21 µG/KG 

TYLOSIN – 29.7 µG/KG 

      

4 S1KB1 27.10.2022 КАРНОБАТ 10 СМ, ПОЛЕ 1 НЕ СЕ ОТКРИВАТ 



          

 

5 S1KB1’ 27.10.2022 КАРНОБАТ 10 СМ, ПОЛЕ 1 НЕ СЕ ОТКРИВАТ 

6 S1KB2 27.10.2022 КАРНОБАТ 30 СМ, ПОЛЕ 1 НЕ СЕ ОТКРИВАТ 

7 S1KB3 27.10.2022 КАРНОБАТ 50 СМ, ПОЛЕ 1 SULFAPYRIDINE – 0.37 µG/KG 

8 S2KB1 27.10.2022 КАРНОБАТ 10 СМ, ПОЛЕ 2 SULFAMETHAZINE – 0.14 µG/KG 

9 S2KB2 27.10.2022 КАРНОБАТ 30 СМ, ПОЛЕ 2 SULFAMETHAZINE – 0.16 µG/KG 

10 S2KB2 27.10.2022 КАРНОБАТ 50 СМ, ПОЛЕ 2 НЕ СЕ ОТКРИВАТ 

      

11 S1K10 23.11.2022 КОСТИНБРОД 10 CM, КВАДРАНТ 

1 

OXYTETRACYCLINE – 1.3 µG/KG 

12 S1K30 23.11.2022 КОСТИНБРОД 30 CM, КВАДРАНТ 

1 

OXYTETRACYCLINE – 0.68 µG/KG 

13 S1K50 23.11.2022 КОСТИНБРОД 50 CM, КВАДРАНТ 

1 

НЕ СЕ ОТКРИВАТ 

14 S2K10 23.11.2022 КОСТИНБРОД 10 CM, КВАДРАНТ 

2 

OXYTETRACYCLINE – 1.9 µG/KG 

FLUMEQUINE – 2.8 µG/KG 

15 S2K30 23.11.2022 КОСТИНБРОД 30 CM, КВАДРАНТ 

2 

OXYTETRACYCLINE – 1.2 µG/KG 

FLUMEQUINE – 1.6 µG/KG 

16 S2K50 23.11.2022 КОСТИНБРОД 50 CM, КВАДРАНТ 

2 

OXYTETRACYCLINE – 0.88 µG/KG 

FLUMEQUINE – 0.97 µG/KG 

17 S3K10 23.11.2022 КОСТИНБРОД 10 CM, КВАДРАНТ 

3 

OXYTETRACYCLINE – 6.4 µG/KG 

FLUMEQUINE – 3.4 µG/KG 

18 S3K30 23.11.2022 КОСТИНБРОД 30 CM, КВАДРАНТ 

3 

OXYTETRACYCLINE – 8.9 µG/KG 

FLUMEQUINE – 5.6 µG/KG 

19 S3K50 23.11.2022 КОСТИНБРОД 50 CM, КВАДРАНТ 

3 

OXYTETRACYCLINE – 2.4 µG/KG 

FLUMEQUINE – 1.3 µG/KG 

ТАБЛИЦА 5. КОНЦЕНТРАЦИЯ НА АНТИБИОТИЦИТЕ И ХИМИОТЕРАПЕВТИЦИТЕ, ОТКРИТИ В ПОЧВИ ОТ ТРИ 

СВИНЕФЕРМИ НА ТЕРИТОРИЯТА НА Р БЪЛГАРИЯ. 
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